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Lunes 22 de junio

Taller 1.- Teédrico - Prdactico
“Intfroduccién al acoplamiento molecular (docking)”

De 09:00 a 17:00 h.
Aula del segundo piso de la Torre de Investigacion.

Ponentes:
Dr. Juan Francisco Cortés Benitez
Universidad Autdbnoma Metropolitana - Xochimilco

Dra. Karen Rodriguez Villar.
Universidad Autonoma Metropolitana - Xochimilco

Biol. Exp. JesUs Ulises Pefia Yéfiez.
Universidad Autonoma Metropolitana - Xochimilco

MC. Farmacologia. Natalia Reyes Vallejo.
Universidad Autdnoma Metropolitana - Xochimilco

MC. Farmacéuticas. Lizeth Yazmin Percastre Cruz.
Universidad Autdnoma Metropolitana - Xochimilco

Taller 2.- Tedrico
“Infroduccién al cultivo de células en investigacion
biomédica”

De 09:00 a 15:00 h.
Sala B

Ponente:
Dr. Carlos César Patifio Morales.
Hospital Infantil de México, Federico Gomez.



Martes 23 de junio

CONFERENCIA MAGISTRAL

De 09:15a 10:00 h
M. en C. Maria Fernanda Monroy Baroja

“La formacion cientifica en el INP: Herramientas, retos y
experiencias”

Instituto Politécnico Nacional.
CIIDIR Durango.

Resena curricular: Maria Fernanda Monroy Baroja es Médica Veterinaria por la
Universidad San Francisco de Quito, Ecuador. Se gradud con la distincion
Magna Cum Laude.

Realizd la Maestria en Ciencias de la Produccion y Salud Animal en la
Universidad Nacional Auténoma de México (UNAM), desarrollando su proyecto
de investigacion en el Laboratorio de Inmunologia Experimental del Instituto
Nacional de Pediatria. Por su desempeno académico recibid la Mencidon
Honorifica y la Medalla Alfonso Caso.

Asimismo, cuenta con un Mdaster en Bioinformdtica y Bioestadistica por la
Universidad Catdlica de Murcia, Espana.

Actualmente es candidata a Doctora en Ciencias en Biotecnologia en el CIIDIR
Unidad Durango del Instituto Politécnico Nacional. Su investigacion se enfoca
en la identificacion de biomarcadores genéticos asociados a la neurotoxicidad
de tratamientos oncoldgicos en pacientes pediatricos, con el objetivo de
conftribuir al desarrollo de estrategias de medicina personalizada.



Bloque 1

Moderadores: Dra. Maria Teresa Garcia Romero y Dr. Juan Luis
Chavez Pacheco.

10:00 a 10:20 h Nayeli Esmeralda Avalos Celis. Caracterizacion del retraso
diagndstico en pacientes pedidtricos mexicanos con morfea.

10:20 a 10:40 h Leonel de Jesus Chavez Vera. Caracterizaciéon clinica y causas
de hospitalizacidon en pacientes con errores innatos del metabolismo:
experiencia de 4 anos en un centro de tercer nivel.

10:40 a 11:00 h Viridiana Rosas Espinosa. Determinacion de la concentracion
inhibitoria minima y concentracion bactericida minima de nanoparticulas de
plata comerciales sobre aislados clinicos de Pseudomona aeruginosa
multirresistente a los antibidticos.

11:00 a 11:20 h Ana Laura Pardo Gutiérrez. Microbiota intestinal en lactantes con
alergia a la proteina de la leche de vaca.

11:20 a 11:40 h Ariadne Gonzdlez Herrera. Patrones de sensibilizacion e
identificacion de alérgenos mds comunes en pacientes pedidtricos con
dermatitis por contacto alérgica.



CARACTERIZACIQN DEL RETRASO DIAGNOSTICO EN PACIENTES
PEDIATRICOS MEXICANOS CON MORFEA

AVALOS CELIS NAYELI ESMERALDA?; GONZALEZ HERRERA ARIADNE?; SCHEFFLER
MENDOZA SELMA?; GARCIA ROMERO MARIA TERESA!

1Departamento de Dermatologia, INP PREGRADO
2Departamento de Inmunologia, INP.

Antecedentes: La morfea es una enfermedad autoinmune poco frecuente caracterizada por
fibrosis cutanea y de tejidos profundos. En pacientes pediatricos, el diagnostico suele
retrasarse mas de 6 meses desde el inicio de los sintomas y el tratamiento adecuado hasta 16
meses; reduciendo la respuesta terapéutica y aumentando el riesgo de secuelas permanentes
como contracturas, alteraciones del crecimiento y deformidades faciales. No se han estudiado
factores relacionados al retraso diagndstico en poblacién mexicana.

Objetivo: Analizar el tiempo de retraso diagnéstico y los factores que contribuyen a la
demora en el diagndstico en pacientes con morfea.

Material y métodos: Estudio observacional, analitico, retrospectivo y transversal de
pacientes pediatricos con morfea atendidos en el Instituto Nacional de Pediatria. Se
utilizaron estadisticas descriptivas para resumir caracteristicas demogréficas y clinicas; y

la prueba de Kruskal-Wallis para analizar diferencias entre grupos.

Resultados: Se incluyeron 31 pacientes, 20 (64.5%) correspondieron al sexo femenino. La
edad de inicio de manifestaciones fue de 85,97+44,9 meses y la edad al diagnéstico de
115,81+ 42,66 meses. El tiempo de retraso diagnéstico fue de 29+32,28 meses.

La mayoria de los pacientes provenian de Ciudad de México (n=18, 56.3%), seguido del
Estado de México (n=9, 28.1%). Los subtipos de morfea méas frecuentes fueron la morfea
lineal (n=10, 32.3%), mixta (n=10, 32.3%), circunscrita (n=5, 16.1%) y sindrome de Parry-
Romberg (n=5, 16.1%). El sitio de la primera lesion fue cabeza en 14 pacientes (43.8%),
seguido de extremidad inferior derecha en 6 (18,8%), abdomen en 4 (12,5%) y extremidad
superior e inferior izquierda con 3 casos cada uno (9.4%).

El andlisis estadistico no mostré diferencias en el tiempo de retraso diagnostico de acuerdo a
sexo, estado de proveniencia, subtipos clinicos de morfea, ni sitio de primera lesion.
Conclusiones: En esta cohorte de pacientes pediatricos con morfea predomind el sexo
femenino, los subtipos mas frecuentes fueron la morfea lineal y mixta, y se observd un
retraso diagnoéstico importante que evidencia la dificultad para el reconocimiento temprano
de la morfea en la practica clinica. No se encontraron diferencias en el retraso diagndstico de
acuerdo a las variables estudiadas, aunque el tamafio muestral fue limitado. Se requieren mas
estudios sobre la morfea pediatrica para identificar barreras para el diagnostico.

Fuente de financiamiento: Pediatric Dermatology Research Alliance, Programa
2020/058 INP.




CARACTERIZACION CLINICA Y CAUSAS DE HOSPITALIZACION EN
PACIENTES CON ERRORES INNATOS DEL METABOLISMO: EXPERIENCIA DE 4
ANOS EN UN CENTRO DE TERCER NIVEL

CHAVEZ VERA L[EONELl; SARA GUILLEN LOPEZ?, LOPEZ MEJIA LIZBETH?, ISABEL
IBARRA GONZALEZ 3, FERNANDEZ LAINEZ CYNTHIAZ2, GOMEZ DE BLAS PAOLA
KARIME*, VELA AMIEVA MARCELA?Z,

!pasante de la Facultad de Medicina de la Regidn | Categoria: LICENCIATURA
Poza Rica, Universidad Veracruzana, 2
Laboratorio de Errores Innatos del Metabolismo y
Tamiz, INP; 2Instituto de Investigaciones
Biomédicas, UNAM:; 3Servicio social de la carrera
de nutriologia de la Facultad de Estudios
Superiores Zaragoza, UNAM.

Antecedentes: Los Errores Innatos del Metabolismo (EIM) constituyen un grupo heterogéneo
de enfermedades monogénicas ocasionadas por defectos en enzimas, transportadores, cofactores
o0 proteinas implicadas en diversas vias metabdlicas. Estas enfermedades se asocian con alta
morbimortalidad, discapacidad y muerte prematura. En México, el Instituto Nacional de
Pediatria es un centro de referencia para el diagndstico y tratamiento de pacientes con EIM; sin
embargo, existe poca informacion sobre los factores relacionados con las hospitalizaciones en
esta poblacion.

Objetivo: Analizar las principales causas de hospitalizacion y la dinamica del flujo
intrahospitalario en pacientes pediatricos con diagnostico de EIM.

Material y métodos: Estudio descriptivo y retrospectivo de una cohorte de 47 pacientes
pediatricos con EIM, clasificados segun el tipo de trastorno metabdlico, durante los ultimos
cuatro afios. Se registraron los diagndsticos de ingreso. Los motivos de egreso se categorizaron
en: alta por mejoria, alta voluntaria, egreso por maximo beneficio o defuncion. Para el analisis
se utilizo estadistica descriptiva.

Resultados: Se registraron 167 hospitalizaciones. Los pacientes con acidemias organicas (18
pacientes) presentaron el mayor ndmero de ingresos hospitalarios (61/167; 36.52%). Los
principales diagnosticos de ingreso fueron hiperamonemia (43/167; 25.74%), descompensacion
metabolica (19/167; 11.37%) y gastroenteritis (13/167; 7.78%). Dentro de los casos de
hiperamonemia se identificaron ocho entidades causales distintas: deficiencia de ornitina
transcarbamilasa, acidemia propionica, aciduria 3-hidroxi-3-metilglutéarica, enfermedad de orina
con olor a jarabe de arce, acidemia argininosuccinica, acidemia isovalérica, acidemia
metilmaldnica y sindrome de hiperinsulinismo-hiperamonemia (GLUD-1). Los motivos de
egreso fueron por mejoria en un 95.8% de los casos, 2.99% por defunciones y 0.59% tanto por
alta voluntaria como por maximo beneficio, respectivamente.

Conclusiones: Las acidemias organicas representaron el grupo de EIM con mayor frecuencia de
hospitalizacién, siendo la hiperamonemia la principal causa de ingreso. La mayoria de los
pacientes presento evolucion favorable y resolucion en el servicio inicial de atencion, lo que
resalta la importancia de un diagnéstico oportuno y manejo multidisciplinario especializado
para disminuir la morbimortalidad asociada a los EIM.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




DETERMINACION DE LA CONCENTRACION INHIBITORIA MINIMA Y
CONCENTRACION BACTERICIDA MINIMA DE NANOPARTICULAS DE PLATA
COMERCIALES SOBRE AISLADOS CLINICOS DE PSEUDOMONAS
AERUGINOSA MULTIRRESISTENTES A LOS ANTIBIOTICOS.

VIRIDIANA ROSAS ESPINOSA® JIMENA MEDINA PEREZ? ; MARTHA GEOVANA
PEREZ GARCIA®; DIANA LAURA VILLEGAS REYES* DANIELA VASQUEZ MEJIA%;
TANIA DIAZ MARTINEZ* MARIBEL ORTIZ HERRERA®; ARMANDO GERONIMO
GALLEGOS®; JUAN CARLOS GUTIERREZ SANTANA? .

Laboratorio de Bacteriologia Experimental . IPN Categoria:
Escuela superior de medicina. MAESTRIA

Antecedentes: Las bacterias Gram negativas como Pseudomonas aeruginosa han comenzado
a exhibir resistencia a casi todos los antimicrobianos disponibles. La infeccion pulmonar por
este patdgeno en personas con fibrosis quistica (FQ) es uno de los determinantes de su muerte
prematura debido a que las variantes multirresistentes a los antibiéticos (MDR) reducen la
efectividad de las antibioticoterapias disponibles.

Objetivo: Determinar la concentracién inhibitoria minima (MIC) y la concentracion
bactericida minima (MBC) de nanoparticulas de plata (AgNPs) comerciales sobre cepas
clinicas de P. aeruginosa MDR aisladas de nifios con CF.

Material y métodos: La cepa de referencia ATCC® 27853™ vy los antibidticos amikacina
(AN) y ceftazidima (CAZ) fungieron como controles del método de microdilucion en caldo,
para contrastar la MIC y MBC de las AgNPs contra cuatro aislados clinicos de P. aeruginosa
MDR.

Resultados: La MIC y MBC de AN contra cultivos liquidos ajustados a valores de
absorbancia de 0.08-0.1 a una densidad Optica de 625 nm fueron de 16-64 pg/mL y 32-128
pug/mL, para CAZ fueron de 16 a >512 pg/mL y 32 a >512 pg/mL, mientras que para las
AgNPs fueron de 4-16 pg/mL y 4-32 pg/mL respectivamente. La susceptibilidad de ATCC®
27853™ a AN y CAZ no correspondid a los valores de referencia de las guias internacionales
(~16 pg/mL y ~8 pg/mL respectivamente). La absorbancia utilizada resultd en densidades
bacterianas inferiores a las requeridas para los estudios de susceptibilidad antimicrobiana.

Conclusiones: Las AgNPs mostraron un efecto inhibitorio y bactericida sobre cepas clinicas
de P. aeruginosa MDR a bajas concentraciones. La heterogeneidad de las cepas de P.
aeruginosa aisladas de pacientes con CF complica los estudios de susceptibilidad
antimicrobiana. Los valores bajos de MIC y MBC de las AgNPs demuestran su utilidad para
combatir variantes MDR de este patdgeno.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP, asignado al Laboratorio de Bacteriologia
Experimental.




MICROBIOTA INTESTINAL EN LACTANTES CON ALERGIA A LA PROTEINA DE
LECHE DE VACA

PARDO GUTIERREZ ANA LAURA?; MONTIJO BARRIOS ERICKA®; PALACIOS GONZALEZ
BERENICE*; REYES GARCIA JUAN GERARDO?;MEDINA VERA ISABEL".

'Departamento de Metodologia de la Investigacion, Categoria:

INP. Escuela Superior de Medicina, IPN. DOCTORADO
$Departamento de Gastroenterologia y Nutricién
Pediatrica, INP . “Laboratorio del Envejecimiento
Saludable del INMEGEN en el CiE.

Antecedentes: La alergia a la proteina de la leche de vaca (APLV) es una de las alergias
alimentarias méas frecuentes en los primeros meses de vida. Su aparicion coincide con un
periodo critico de maduracién del intestino, el sistema inmunologico y la microbiota intestinal.
En este contexto, la microbiota participa en la regulacion de la tolerancia inmunolégica, por lo
que alteraciones en su establecimiento pueden asociarse con cambios en la composicion
bacteriana, en la produccion de acidos grasos de cadena corta (AGCC) y en el estado
inflamatorio intestinal.

Objetivo: Caracterizar la microbiota intestinal en lactantes con APLV al diagnostico y tras un
mes de seguimiento, comparandola con lactantes sanos y explorando su relacion con AGCC y
calprotectina fecal.

Material y métodos: Estudio prospectivo, longitudinal y observacional en 50 lactantes menores
de cuatro meses de edad (25 con APLV y 25 sanos, pareados por edad). Se analizaron muestras
fecales en dos momentos (basal al diagndstico y a un mes de seguimiento). La microbiota se
caracterizd mediante secuenciacion del gen 16S rRNA. La diversidad alfa se evalu6 con indices
de Shannon y Simpson y la beta para explorar la estructura global. Los AGCC se cuantificaron
por cromatografia de gases y la calprotectina fecal mediante inmunoensayo.

Resultados: La diversidad alfa (Chao p=0.156; Shannon p=0.818; Simpson p=0.494) y beta
(p=0.185) mostro6 estabilidad entre grupos y durante el seguimiento (p>0.05). Se identificaron
patrones diferenciales en la composicion bacteriana, destacando Klebsiella (p=0.0019) y
Lactobacillus (p=0.0038), que sugieren una dindmica microbiana activa. El acetato fue menor
en APLV (p<0.001), sin cambios en propionato ni butirato (p>0.05). La calprotectina fecal fue
mayor al inicio (p<0.001) y disminuy6 tras el tratamiento, reflejando mejoria del estado
inflamatorio intestinal.

Conclusiones: La APLV se asocia con alteraciones tempranas en la inflamacion intestinal y en
procesos metabodlicos relacionados con la actividad bacteriana. Aunque la diversidad global no
difiere, se observan cambios en la composicion y en metabolitos especificos. La disminucién de
la calprotectina y las diferencias en acetato sugieren una modulacién progresiva tras el manejo
dietético.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




PATRONES DE SENSIBILIZACIQN E IDENTIFICACION DE ALERGENOS MAS
COMUNES EN PACIENTES PEDIATRICOS CON DERMATITIS POR CONTACTO
ALERGICA

GONZALEZ HERRERA ARIADNE L LOMELI' VALDEZ RODRIGO *; ZUNIGA GONZALEZ
MARIA GUADALUPE *; BOJALIL ALVAREZ LORENA !: SAEZ DE OCARIZ MARIA DEL
MAR?; OROZCO COVARRUBIAS LUZ!; GARCIA ROMERO MARIA TERESA.!

! Servicio de Dermatologia, INP | SERVICIO SOCIAL

Antecedentes: La dermatitis por contacto alérgica (DCA) es una respuesta de hipersensibilidad
cutanea a agentes exogenos provocando lesiones eccematosas recurrentes. Las pruebas de
parche son el estandar de oro para el diagnostico. Aunque la DCA es frecuente en adultos, los
estudios pediatricos son escasos y posiblemente sea subdiagnosticada.

Objetivo: Describir las caracteristicas demogréaficas y clinicas de los pacientes pediatricos con
DCA vy los alérgenos mas comunes.

Material y métodos: Estudio descriptivo, observacional, prospectivo y transversal. Se
incluyeron pacientes pediatricos mexicanos de 2 a 18 afios con sospecha de diagnostico de DCA
que acudieron a dermatologia entre Mayo 2025 y Abril 2026 que aceptaron participar. Se
excluyeron pacientes con tratamiento para enfermedades inflamatorias/autoinmunes, y pacientes
con dermatitis atopica sin piel sana para las pruebas.

Resultados: Se incluyeron 24 pacientes con edad media de 11.5 (DE+4.1) afios, 15 (62.5%)
eran de sexo femenino. Dentro de las comorbilidades, 11 (45.8%) presentaban dermatitis
atopica, 8 (33.3%) asma, 7 (29.2%) rinitis alérgica y 3 (12.5%) alergias alimentarias. Las
lesiones mas frecuentes fueron méaculas eritematosas en 18 (75%), descamacion en 13 (54.2%),
placas eccematosas en 11 (45.8%) y papulas en 9 (37.5%). La topografia mas frecuente fue el
dorso de manos en 9 (45%), cuello y orejas en 8 (40%), cara y espalda en 7 (35%). Los
alérgenos mas comunes fueron mezcla de colorantes textiles 11 en 9 (45%), cloruro de cobalto e
hidroperédxido de limoneno en 8 (40%), niquel en 6 (30%), y formaldehido y metilisotiazolinona
en 3 (15%).

Conclusiones: La DCA en nuestro grupo se encontré ligero predominio en mujeres y una
frecuencia importante de dermatitis atdpica y asma concomitante, ademas ocurrid6 mas
frecuentemente por sensibilizacion a colorantes textiles, cloruro de cobalto en pinturas y
aleaciones dentales, hidroperdxido de limoneno en fragancias o cosméticos, niquel presente en
joyeria, formaldehido presente en desinfectantes, antisépticos, desodorantes y en cosméticos o
champus al igual que la metilisotiazolinona, ademas de esté Ultimo también estar presente en
detergentes. La distribucion anatomica de las lesiones predominantemente en dorso de manos,
cuello y orejas parece corresponder con las areas de exposicion o aplicacion de los productos
mencionados. La identificacion y posterior evitacion de estos alérgenos es fundamental para el
manejo de la DCA pediétrica.

Fuente de financiamiento: Fundacion Eczema de Pierre Fabre, INP: 2024/20




Bloque 2

Moderadores: Dra. Adriana Reyes Ledn y M. en C. Aarén Rodriguez
Caballero.

12:00 a 12:20 h Maya Galilea Barro Lerma. Descripcidn microscopica del
pdncreas endocrino de cerdos miniatura a 30 dias post ablacidon quimica.

12:20 a 12:40 h Karina Briones Lépez. Andlisis de expresion de variantes de
splicing de PCNA en la leucemia linfoblastica aguda.

12:40 a 13:00 h Dana Paulina Reyes Romo. Patrones dietarios a posteriori y su
asociaciéon con composicidn corporal en pacientes pedidtricos.

13:00 a 13:20 h Ana Paulina Ortega Godinez. El DNA ftumoral circulante en
biopsia liquida como herramienta para la deteccidn temprana de la
transformacion del tumor maligno de la vaina del nervio periférico en pacientes
con neurofibromatosis fipo 1.

13:20 a 13:40 h Brayan Felipe Gonzdlez Lozano. Determinacion de la frecuencia
de aberraciones cromosdmicas de los linfocitos T en supervivientes de leucemia
linfobldastica aguda de células B pedidtricas.

13:40 a 14:00 h Sebastian Pacheco Gutiérrez. Efecto de los fructanos del agave
sobre la microbiota fecal de ninos con bacterias resistentes a antibidticos y el
papel de Blautia como indicador de la comunidad bacteriana.

1400 a 1420 h Angeles Marié Rodriguez Oropeza. Susceptibilidad
antimicrobiana y diversidad clonal de Acinetobacter baumannii en un hospital
pedidtrico de tercer nivel.

14:20 a 14:40 h Claudia Marisol Villarruel Melquiades. Polimorfismos de un solo
nucledtido asociados a malnutricion, rasgos antropométricos y bioquimicos, en
ninos y ninas de la comunidad semirrural Tlaltizapdn, Morelos.

14:40 a 15:00 h Marco Antonio Mejia Barrera. Determinacion de la edad
bioldgica de un grupo de pacientes con Anemia de Fanconi mediante relojes
epigenéticos.



DESCRIPCION MICROSCOPICA DEL PANCREAS ENDOCRINO DE CERDOS
MINIATURA A 30 DIAS POST ABLACION QUIMICA.

MAYA GALILEA BARRO-LERMA!, CORAL SACNICTE BARRO-LERMA!, BEATRIZ PEREZ-
GUILLE!, LEONARDO BARUCH RIOS-GARCIA!, JOSE FRANCISCO GONZALEZ-
ZAMORA!, AILEMA GONZALEZ-ORTIZ:, JESUS ABRAHAM CASTILLO-AVILAL
EDUARDO FARFAN-MORALES3, CARLOS CEDILLO-PELAEZ?, ROSA E. SORIANO-
ROSALESL.

1. Centro de Investigacion Traslacional INP, 2. | Categoria:
Laboratorio de Inmunologia Experimental INP, | Servicio Social
3. Departamento de Anatomia Patologica.

Antecedentes: El cerdo representa un modelo traslacional relevante para la diabetes debido a
sus similitudes anatomofisioldgicas con el humano. Para este modelo, se utilizan 150 mg/kg de
estreptozotocina (STZ) debido a su citotoxicidad hacia las células . Diversos estudios en
modelos animales describen alteraciones histoldgicas; sin embargo, en el cerdo miniatura, la
descripcion microscépica de los islotes pancreéaticos es limitada.

Objetivo: Describir las caracteristicas microscopicas del pancreas endocrino de cerdos
miniatura a los 30 dias post-ablacion quimica pancreética.

Material y métodos: Estudio observacional y descriptivo. Se analizaron siete pancreas de
cerdo miniatura: cinco tratados con STZ y dos controles. Se realizd la técnica histolégica de
rutina e inmunohistoquimica (IHQ) con anticuerpos anti-insulina. De cada cerdo se analizaron
dos laminillas de cabeza, cuerpo y cola del pancreas. Las laminillas se digitalizaron con
Aperio CS2 (Leica®) y se analizaron con el software Aperio ImageScope (Leica®) y QuPath
para IHQ. De cada laminilla se cont6 el nimero de islotes y se midi6 el area total del tejido
endocrino y exocrino, asi como el porcentaje de positividad a insulina. Se realiz6 la prueba t
de Student para evaluar las diferencias entre los grupos.

Resultados: En los cerdos tratados con STZ se encontré una media de 45.5 islotes/cm? en la
cabeza, mientras que los cerdos sanos presentaron 189 islotes/cm? (p = 0.005). En el cuerpo,
los cerdos tratados presentaron 40.5 islotes/cm?, en comparacion con 189 islotes/cm? en los
cerdos control (p = 0.024). Finalmente, en la porcién caudal, los cerdos tratados presentaron
45 islotes/cm?, mientras que los cerdos control mostraron 201 islotes/cm? (p = 0.005). En la
IHQ se encontraron los siguientes resultados: cabeza (tratado 18% de positividad vs. control
37%; p < 0.05), cuerpo (tratado 14% vs. control 69%; p < 0.001) y cola (tratados 10% vs.
control 100%).

Conclusiones: Se observé una disminucion significativa tanto en el namero de islotes por cm?
como en el porcentaje de positividad a insulina en los cerdos tratados con STZ, en
comparacion con los controles sanos en las regiones de cabeza, cuerpo y cola pancreética (p <
0.05).

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




ANALISIS DE EXPRESION DE VARIANTES DE SPLICING DE PCNA EN LA
LEUCEMIA LINFOBLASTICA AGUDA

(1,2) BRIONES [_OPEZ KARINA, (1) RAMIREZ-CHIQUITO JOSSELEN CARINA, (1)
OLGUIN-GARCIA ANA CONSUELO, (3) GALVAN-DIAZ CESAR ALEJANDRO, (4)LOPEZ-
SANTIAGO NORMA Y (1,5) JUAREZ-MENDEZ SERGIO

(1)Laboratorio de Oncologia Experimental, (2) Facultad | Categoria:

de Quimica, UNAM. (3) Servicio de Oncologia, (4) | LICENCIATURA
Servicio de Hematologia (5) Laboratorio de Patologia
Molecular, INP.

Antecedentes: La leucemia linfoblastica aguda (LLA) es el cancer infantil mas frecuente,
caracterizado por la proliferacion descontrolada de células linfoides inmaduras en la médula
Osea, que pueden diseminarse hacia la circulacion periférica y otros tejidos. EI PCNA es
importante para la replicacion y reparacion del ADN, la proteina forma un anillo
homotrimérico que envuelve y se desliza a lo largo de la cadena de ADN actuando como
factor auxiliar de las polimerasas de replicacion o y €, aumentando la procesividad. El splicing
es un proceso fundamental de la regulacién génica en donde se procesa el pre-mRNA dando
lugar a un mRNA maduro al unir exones y eliminar intrones, en el splicing alternativo se
producen variaciones, resultando en isoformas a partir de un mismo pre-RNA mensajero.
Objetivo: Analizar datos de secuenciacion de lectura larga para la identificacion y
caracterizacion de variantes de splicing alternativo de PCNA.

Material y métodos: El anlisis bioinformético de secuenciacion fue realizado en Galaxy. En
IGV las lecturas fueron visualizadas y se realizaron Sashimi plots en donde se detectd una
variante de splicing no reportada. Posteriormente se disefiaron oligonucleétidos especificos
para la variante identificada, se estandarizaron las condiciones de los oligonucle6tidos con
PCR punto final y se procedi6 con la validacion por medio de PCR digital con muestras de 39
pacientes y 20 controles, obteniendo datos de expresion que se normalizaron con los datos de
expresion del gen de referencia UQCRC2, estos se analizaron estadisticamente en GraphPad
Prism 10.

Resultados: En el Sashimi plot se identificd una variante no reportada de PCNA, la omision
del exon 3. El producto de la PCR punto final es del tamafio esperado de 123 pb. Se
compararon los datos de expresion resultantes de la dPCR, existe diferencia significativa entre
el grupo de pacientes LLA-B y controles, evidenciando un aumento en la expresion de la
variante en los pacientes p < 0.05.

Conclusiones: En la secuenciacion se encontré una nueva variante de PCNA, la omision del
exon 3, que se encuentra sobreexpresada en pacientes con LLA-B, la variante podria ser un
potencial marcador diagnéstico de la enfermedad.

Fuente de financiamiento: Conacyt 272633




PATRONES DIETARIOS A POSTERIORI Y SU ASOCIACION CON COMPOSICION
CORPORAL EN PACIENTES PEDIATRICOS.

REYES-ROMO DANA !23; REYES-MEDINA LISSETTE?, DOI\/[iNGUEZ-BARBOSA
ANDREA!#, SALVADOR-QUEZADA MARIEL!, PALACIOS-GONZALEZ BERENICE?
MEDINA-VERA ISABEL!

!Metodologia de la Investigacion, INP; Categoria: MAESTRIA
2L aboratorio de Envejecimiento Saludable, Instituto
Nacional de Medicina Genomica, Centro de
Investigacion Sobre Envejecimiento;

3Facultad de Quimica, Programa de Doctorado en
Ciencias Meédicas, Odontologicas y de la Salud
UNAM;

“Facultad de Médicina, Programa de Doctorado en
Ciencias Medicas, Odontoldgicas y de la Salud
UNAM.

Antecedentes: Los patrones dietarios representan un enfoque integral para evaluar la relacién
entre la alimentaciéon habitual y los desenlaces en salud. Debido a la alta prevalencia de
obesidad infantil, resulta relevante estudiar la exposicion dietaria desde una perspectiva global
y analizar su asociacion con variables de composicion corporal, ya que la evidencia disponible
en poblacion pediatrica continda siendo limitada.Objetivo: Identificar patrones dietarios a
posteriori y evaluar su asociacion con variables de composicion corporal en pacientes
pediatricos.Material y métodos: Estudio observacional y transversal en poblacion pediétrica.
La composicion corporal se evalu6 mediante antropometria e impedancia bioeléctrica
multifrecuencia, y el estado nutricional con percentiles IMC/Edad de CDC. Se recabd
informacion clinica, actividad fisica, nivel socioeconémico, tiempo de suefio y exposicién a
pantallas. La ingesta dietética se evalud con el cuestionario de frecuencia de consumo de los
altimos 7 dias. Los patrones dietarios a posteriori se identificaron mediante analisis factorial
de componentes principales. Se aplicaron modelos de regresion lineal multiple y logistica
ajustados por sexo, edad, consumo energético y actividad fisica para evaluar su asociacion con
el area de grasa visceral.Resultados: Se identificaron tres patrones dietarios. EI Patron 1 se
caracteriz6 por un mayor consumo de frutas, verduras, cereales integrales, pescados,
oleaginosas y sopas. El Patron 2 presentd mayor consumo de quesos, comida rapida,
leguminosas, aves, bebidas azucaradas y tortilla. EI Patron 3 se caracterizé principalmente por
el consumo de cereales refinados y antojitos mexicanos.En los modelos ajustados por sexo,
edad, consumo energético y actividad fisica, el Patrdn 2 mostrd una asociacién positiva con
mayor area de grasa visceral (OR = 1.61; IC 95%: 1.01-2.58; p = 0.046). Por otro lado, el
Patron 1 presentd una asociacion inversa con el area de grasa visceral en el modelo de
regresion lineal multiple (B = -8.92; IC 95%: -17.03 a -0.80; p = 0.031). No se observaron
asociaciones significativas para el Patron 3.Conclusiones: Se identificaron tres patrones
dietarios con un perfil nutricional distinto en poblacion pediatrica. Se sugiere que un patron
con mayor contenido de proteina y lipidos se asocia con mayor area de grasa visceral, mientras
gue un patrén con mayor contenido de fibra puede tener un efecto protector respecto al area de
grasa visceral.

Fuente de financiamiento: SECTEI 2173c23




EL DNA TUMORAL CIRCULANTE EN BIOPSIA LIQUIDA COMO
HERRAMIENTA PARA LA DETECCION TEMPRANA DE LA
TRANSFORMACION DEL TUMOR MALIGNO DE LA VAINA DEL
NERVIO PERIFERICO EN PACIENTES CON NEUROFIBROMATOSIS
TIPO 1.

ORTEGA GODINEZ ANA PAULINA!; REYNA FABIAN MIRIAM E!; HERNANDEZ
MARTINEZ NANCY L'; GONZALEZ SANTIESTEBAN DIANA'; VELAZQUEZ
ARAGON JOSE ANTONIO? VELASCO HIDALGO LILIANA® AGUILAR ORTIZ
MARCO ANTONIO?% HERNANDEZ ARRAZOLA DANIEL*; DIAZ MACHORRO
RODRIGO*; PEREZ PENA DIAZ CONTI JOSE MARIO®; SARMIENTO ABRIL MARCO
ANTONIO®, FERNANDEZ HERNANDEZ LILIANA®.

Laboratorio de Biologia Molecular'; Laboratorio de | Categoria:

Oncologia Experimental?; Servicio de Oncologia®; | SERVICIO SOCIAL MEDICINA
Servicio de Oncologia Quirurgica*; Departamento de
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Imagen®, INP.

Antecedentes: La Neurofibromatosis tipo 1 (NF1) es el sindrome hereditario de
predisposicion al cancer mas frecuente, con una prevalencia aproximada de 1:3,000 personas.
Hasta 50% de los pacientes desarrollan neurofibromas plexiformes (NP), y entre 8-15%
presentan transformacién a tumor maligno de la vaina del nervio periférico (TMVNP),
principal causa de mortalidad en NF1, con una sobrevida global a 5 afios cercana al 20%. El
mal prondstico se relaciona directamente con el diagndéstico tardio, ya que las herramientas
convencionales de imagen y biopsia contintan siendo insuficientes para detectar
oportunamente la transformacion maligna. Objetivo: evaluar el papel del DNA tumoral
circulante (ctDNA) mediante biopsia liquida como herramienta para la deteccion temprana,
estratificacion de riesgo y monitoreo dinamico de transformacion maligna en pacientes con
NF1. Material y métodos: Se desarrolla un estudio prospectivo, longitudinal y exploratorio en
15 pacientes con NF1 y NP y/o sospecha clinica de TMVNP, atendidos en el Instituto
Nacional de Pediatria. Se realiza analisis de ctDNA/cfDNA en sangre periférica mediante
secuenciacion de nueva generacién dirigida a genes asociados con transformacién maligna.
Resultados: Se presentan resultados preliminares de tres pacientes. En una paciente con
sospecha de neurofibroma atipico, una biopsia liquida negativa permitié mantener un abordaje
conservador y evitar procedimientos invasivos innecesarios. En un segundo paciente, con
sospecha clinica y radiologica por PET-CT, la biopsia liquida identificé una inversion
KRTAP5-4:KRTAP5-10 asociada a mecanismos de invasion vascular tumoral, asi como
inestabilidad de microsatélites alta (MSI-H), en un contexto compatible con ANNUBP y NP
difuso. En un tercer paciente con TMVNP confirmado, se detectd6 una translocacion con
inactivacién de CDKN2A, una de las principales vias gendmicas implicadas en transformacion
maligna. Conclusiones: Nuestros hallazgos sugieren que la biopsia liquida mediante ctDNA
podria transformar el seguimiento clinico de la NF1 al permitir una deteccion molecular mas
temprana, hasta 90 dias antes que los estudios de imagen, mejorar la estratificacion de riesgo y
optimizar la toma de decisiones terapéuticas mediante un método minimamente invasivo. Esta
estrategia tiene el potencial de modificar la historia natural de la enfermedad y reducir
significativamente la mortalidad asociada al TMVNP en pacientes con NF1.

Fuente de financiamiento: Ciencia Bésica y de Frontera CBF-1-2411, SECIHTI




DETERMINACION DE LA FRECUENCIA DE ABERRACIONES CROMOSQI\/IICAS
DE LOS LINFOCITOS T EN SUPERVIVIENTES DE LEUCEMIA LINFOBLASTICA
AGUDA DE CELULAS B PEDIATRICA

GONZALEZ LOZANO BRAYAN'2, MOLINA ALVAREZ BERTHA!, BAZAN SOLORZANO
DIANA!, SANCHEZ SANDOVAL SILVIA!, GONZALEZ PEDROZA LOURDES?, LOPEZ
SANTIAGO NORMA?®, FRIAS VAZQUEZ SARA*

!Laboratorio de Citogenética, Instituto Nacional | Categoria:
de Pediatria; 2Posgrado en Ciencias Bioldgicas, | MAESTRIA
UNAM; 3Servicio de hematologia del instituto | —
nacional de pediatria; “Departamento de
Medicina Gendmica y Toxicologia Ambiental,
Instituto de Investigaciones Biomédicas,
UNAM.

Antecedentes: La leucemia linfoblastica aguda de células B (LLA-B) es el cancer mas comun
en la poblacion pediatrica, representa el 85% de los casos. Se define por la produccion
excesiva de linfocitos inmaduros dada por alteraciones genéticas en células progenitoras.

El tratamiento estandar se basa en quimioterapia, con o sin radioterapia, utilizando agentes,
reconocidos como genotoxicos en modelos animales y células in vitro. Son eficientes, pero no
especificos para eliminar células tumorales, por lo que muchos supervivientes desarrollan
condiciones cronicas de salud.

A la fecha, no se ha determinado en pacientes como la combinacion de estos agentes afecta el
genoma de los linfocitos T, ni si la carga mutacional varia con el tiempo tras la exposicion.
Esta falta de informacion limita la evaluaciéon de riesgos a largo plazo y el desarrollo de
estrategias de monitoreo y manejo de complicaciones en supervivientes de LLA-B.

Objetivo: Determinar la frecuencia y tipo de alteraciones cromosémicas presentes en
linfocitos de sangre periférica de supervivientes a LLA-B pediatrica 4-6 afios después de haber
recibido el tratamiento anticancer.

Material y métodos: Se obtuvieron 4 muestras de sangre periférica de individuos sanos y 10
de pacientes captados en el servicio de hematologia del INP, 4 pacientes pretratamiento y 6
pacientes 4-6 afios después del tratamiento. Se hicieron cultivos celulares estimulados con
fitohemaglutinina, cosechados convencionalmente y se realiz6 la técnica de M-FISH para
observar alteraciones cromosomicas con alta resolucion. Para cada caso se analizaron
aproximadamente 100 metafases.

Resultados: Hasta el momento se han analizado las muestras de 5 individuos: un sujeto sano
con 8% de células aberrantes (CA) y una frecuencia de aberraciones por célula (ab/cel) de
0.09; dos casos pretratamiento que presentaron 15.7% y 25.0% de CA y una frecuencia de 0.31
ab/cel en ambos casos; y dos casos postratamiento que presentaron 43.4% y 34.1% de CA 'y
frecuencias de 0.76 y 0.74 ab/cel, respectivamente. Al comparar la frecuencia entre pre vs
posttratamiento, la prueba U de Mann-Whitney, mostr6 P cercana a la significancia estadistica
(0.061).

Conclusiones: Aunque el estudio aun esta en desarrollo, se observa que las frecuencias de CA
y ab/cel de los pacientes postratamiento, son mayores que las de los pacientes pretratamiento y
de los sanos, sugiriendo dafio genotoxico inducido por el tratamiento.

Fuente de financiamiento: CONAHCYT, Ciencia de Frontera CF-2023-2024-2990. Beca
SECIHTI bajo el nimero CVU 2171927




EFECTO DE LOS FRUCTANOS DEL AGAVE SOBRE LA MICROBIOTA FECAL
DE NINOS CON BACTERIAS RESISTENTES A ANTIBIOTICOS Y EL PAPEL DE
BLAUTIA COMO INDICADOR DE LA COMUNIDAD BACTERIANA

PACHECO GUTIERREZ SEBASTIAN®, FERNANDEZ LAINEZ CYNTHIA?, GARCIA TORRES ITZHEL!,REYNA FABIAN
MIRIAM ERANDI®, L OPEZ VELAZQUEZ GABRIEL

Laboratorio de Biomoléculas y Salud Infantil, INP. DOCTORADO

2| aboratorio de Errores Innatos del Metabolismos y Tamiz, INP.
3Laboratorio de Biologia Molecular, INP

Antecedentes: existen billones de microorganismos que habitan nuestro cuerpo. Se ha
clasificado a las composiciones en 3 géneros predominantes (Prevotella, Bacteroides y
Ruminococcus/Blautia) definidos como Enterotipos. Se ha reportado que una microbiota
diversa y con predominancia de representantes de Bacteroidetes y Firmicutes, es un indicador
de bienestar. Un desbalance en estas proporciones (disbiosis) se relaciona con multiples
enfermedades. Ademas, se ha demostrado que la disbiosis nos vuelve mas propensos a ser
colonizados con bacterias resistentes a antibioticos. Estos microorganismos representan uno de
los mayores riesgos sanitarios actuales y con mayor proyeccién. Dado que los fructanos
derivados del agave tienen un efecto benéfico en el intestino, queremos evaluar su efecto sobre
las comunidades bacterianas fecales de nifios hospitalizados colonizados con bacterias
resistentes a antibioticos.

Objetivo: evaluar el efecto que tienen los fructanos del agave sobre la microbiota fecal de
nifios hospitalizados con presencia de bacterias resistentes a antibidticos

Material y métodos: se recolectaron muestras fecales de nifios mexicanos con bacterias
resistentes a carbapenémicos. 0.4g de cada muestra se incubaron durante 36h en condiciones
anaerobicas, cada muestra se incubd con los diferentes fructanos del agave, la 2-FL, sus
combinaciones y glucosa como comparacién. Previo y posterior a fermentar se extrajo ADN,
éste se secuencid por NanoPore. Los datos crudos fueron procesados usando QIIMEZ2, los
analisis posteriores y gréaficas en R.

Resultados: de manera general, los géneros Enterococcus (En) y Escherichia-Shigella (E-S) se
vieron mayormente beneficiados, sin embargo, la glucosa favorece particularmente el
crecimiento de E-S, mientras que el fructano C (GTFC) beneficia particularmente a En.
También, todos los tratamientos mantuvieron los indices de diversidad alfa practicamente al
doble de lo obtenido con glucosa. En un par muestras observamos que el enriquecimiento de
E-S se vidé disminuido incluso al fermentar con glucosa, la composicion inicial de estas
muestras mostro un porcentaje predominante del género Blautia, correspondiendo al enterotipo
3, sugiriendo que tiene una correlacion positiva con el género En y negativa con E-S.

Conclusiones: comparado con glucosa, los fructanos de agave favorecen el crecimiento de
Enterococcus, este efecto es mas pronunciado con GTFC. Blautia parece tener un papel
importante en el crecimiento de enterobacterias.

Fuente de financiamiento: Conacyt CF-2023-1-42. Programa INP 2024/060.




SUSCEPTIBILIDAD ANTIMICROBIANA'Y DIVERSIDAD CLONAL DE
ACINETOBACTER BAUMANNII EN UN HOSPITAL PEDIATRICO DE TERCER
NIVEL
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Antecedentes: Acinetobacter baumannii representa una amenaza critica para la salud
publica por su persistencia ambiental y la plasticidad gendémica que le permite adquirir
mecanismos de resistencia. En entornos pediatricos, este patdgeno causa infecciones
invasivas graves con opciones terapéuticas limitadas. En México, la vigilancia molecular de
los linajes que circulan en hospitales pediatricos de tercer nivel es todavia insuficiente.

Objetivo: Determinar los perfiles de susceptibilidad antimicrobiana y la diversidad clonal de
aislamientos de A. baumannii de infecciones de pacientes pediatricos.

Material y métodos: Se realiz6 un estudio observacional, descriptivo y retrospectivo que
incluyé 33 aislamientos de A. baumannii obtenidos en el Instituto Nacional de Pediatria entre
2013 y 2025. La susceptibilidad antimicrobiana se determindé mediante difusion en disco con
base en los criterios del Clinical and Laboratory Standards Institute (CLSI). La tipificacion
molecular se realiz6 por Tipificacion de Secuencias Multilocus (MLST).

Resultados: Se detectaron niveles de resistencia del 63.6% a carbapenémicos, 72.7% a
cefalosporinas de tercera generacion, y en 66.7% para fluoroquinolonas y piperacilina-
tazobactam. El analisis genético revel6 que el 51.5% de la muestra pertenece a tres linajes:
ST473 (18.8% n=6), ST3 (18.18% n=6) y el complejo ST758/611 (15.15% n=5). Estos tres
grupos concentran la mayoria de los casos de multirresistencia.

Conclusiones: La presencia de las clonas de alto riesgo, ST3, ST758 y ST473 en areas
criticas como la UTIP evidencia su capacidad de adaptacion ambiental. Estos hallazgos
obligan a reforzar la vigilancia gendémica constante y a ajustar los programas de optimizacion
de antibiéticos para frenar la propagacion de estas cepas en la poblacion pediatrica.

Fuente de financiamiento: Recurso fiscal Modalidad Ay B 2017/018 2023/013 UTIP




POLIMORFISMOS DE UN SOLO NUCLEOTIDO ASOCIADOS A MALNUTRICION,
RASGOS ANTROPOMETRICOS Y BIOQUIMICOS, EN NINOS Y NINAS DE LA
COMUNIDAD SEMIRRURAL TLALTIZAPAN, MORELOS

VILLARRUEL MELQUIADES CLAUDIA MARISOL 1; FERNANDEZ HERNANDEZ

LILIANA 2; HERNANDEZ MARTINEZ NANCY L. 3; CERRITOS FLORES RENE 4;

VELAZQUEZ ARAGON JOSE A. 5: MEDINA VERA ISABEL 6;: REYNA FABIAN MIRIAM
E.7

Laboratorio de Biologia Molecular, INP. Categoria:
MAESTRIA

Antecedentes: El término malnutricion se refiere al desequilibrio en la ingesta de nutrientes,
englobando un consumo excesivo (sobrenutricion) o la deficiencia en el consumo
(desnutricion) de uno o mas nutrientes. En México, se estima que aproximadamente el 40% de
la poblacion entre los 5 y 19 afios presenta sobrepeso y obesidad, lo cual refleja un grave
problema de salud publica. Tlaltizapan de Zapata es una comunidad semirrural en Morelos,
con factores que predisponen a malnutricion en nifios. El riesgo a desarrollar obesidad es
multifactorial, siendo la genética de los individuos una de las causas demostradas. Se ha
reportado la asociacion de variantes genéticas de un solo nucleétido (SNVs) con la obesidad y
algunos parametros antropométricos y bioguimicos relacionados con el desarrollo de dicha
enfermedad.

Objetivo: Evaluar la asociacion entre variantes de un solo nucle6tido y marcadores
antropomeétricos, bioquimicos e inflamatorios relacionados con la malnutricion en poblacién
pediatrica de Tlaltizapan, Morelos.

Material y métodos: Se incluyeron a 94 nifios y nifias de entre 4 y 14 afios, residentes de la
region de Tlaltizapan, Morelos. Se les tom6 una muestra de sangre periférica y se extrajo su
DNA para realizar la genotipificacion de SNVs mediante la técnica de microarreglo. Se
consideraron SNVs previamente reportados en la bibliografia que presentaron asociaciones con
malnutricion, rasgos antropomeétricos y bioquimicos en poblacién mexicana. El andlisis de los
datos se realiz6 mediante pruebas de regresion lineal y logistica para el célculo de la razon de
momios, esto mediante el software R.

Resultados: Se identificaron alrededor de 20 SNVs con asociaciones tanto protectoras como
de riesgo para la malnutricion y otros parametros, como el pliegue cutaneo tricipital, el nivel de
triglicéridos, colesterol, HDL, LDL, insulina, glucosa e interleucina 6. Los genes asociados
estan involucrados principalmente en procesos como la saciedad, el metabolismo de grasas y la
inflamacion.

Conclusiones: Este estudio identifica asociaciones entre SNVs y marcadores clinicos
relacionados con malnutricion en poblacion pediatrica mexicana, lo que sugiere la posible
contribucion de factores genéticos a la variabilidad antropométrica y metabdlica en esta
poblacién.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP (2024-2025). Protocolo INP: 018/2023




DETERMINACION DE LA EDAD BIOLOGICA EN UN GRUPO DE PACIENTES
CON ANEMIA DE FANCONI MEDIANTE RELOJES EPIGENETICOS

MEJIA BARRERA MARCO ANTONIO *?; ENYA ENARA MARTINEZ TORRES *2; ULISES
JUAREZ FIGUEROA *, LEDA TORRES MALDONADO *, MOISES O. FIESCO ROA *,
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ZAJGLA *, ALFREDO RODRIGUEZ GOMEZ >°, SILVIA SANCHEZ SANDOVAL *, BERTHA
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!Laboratorio de Citogenética, INP. ?Posgrado en Categoria:
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Ambiental, 11B, UNAM. ® Laboratorio de Falla Medular y
Carcinogénesis, INP.

Antecedentes: La anemia de Fanconi (AF) es un sindrome de inestabilidad cromosémica y de
falla medular dado por variantes patogénicas en alguno de los 23 genes de la via FA/BRCA.
Los pacientes presentan alteraciones del desarrollo, falla medular y predisposicion a cancer
como leucemia mieloide aguda (LMA). Algunas clonas en la médula 6sea (MO) con
alteraciones como duplg, dup3q, del7qy -7 incrementan el riesgo a desarrollar LMA.

La metilacion del DNA es un mecanismo epigenético importante en la célula y ocurre
mayormente en los sitios CpG y cambios en el patron se han asociado al envejecimiento. Los
relojes bioldgicos de metilacion pueden estimar la edad bioldgica a partir de los patrones de
metilacion, el reloj de Horvath es uno de los mas utilizados.

Los pacientes con AF presentan diferentes caracteristicas del envejecimiento biolégico como
inestabilidad gendmica y alteraciones epigenéticas, por lo que se ha propuesto como un
sindrome de envejecimiento acelerado.

Objetivo: Detectar alteraciones cromosémicas clonales de los cromosomas 1, 3 y 7 en
muestras de sangre periférica (SP) y MO de pacientes con AF. Asi como calcular la edad
bioldgica a través de la metilacion del DNA de pacientes y determinar si existe aceleracién de
la edad respecto a controles sanos.

Material y métodos: Se evalud a un grupo de pacientes con AF para determinar la presencia
de clonas en SP y MO con hibridacién in situ fluorescente en células en interfase (iFISH)
dirigidos a 1925, 3927, CEN7 y 7g31. Se calcul6 la edad bioldgica y su aceleracion utilizando
el reloj de Horvath, se compar6 con datos de individuos sanos.

Resultados: Se encontraron alteraciones clonales en dos pacientes con AF, en el paciente
RAFMEX024 se detectaron dos clonas, una con duplg25 y otra con dup3qg27 y estuvieron
presentes en ambos tejidos. En el segundo paciente, RAFMEX059 se encontré una clona en
MO con dup1g25.

Se encontré mayor edad bioldgica en el grupo de pacientes con AF al comparar con el grupo
de individuos sanos, ademas se observé que conforme aumenta la edad cronoldgica de los
pacientes existe mayor diferencia en la edad bioldgica respecto a los controles en ambos
tejidos. Finalmente se encontrd que existe aceleracion de la edad bioldgica en los pacientes
con AF siendo de 11 afios en MO y de 8 afios en SP.

Conclusiones: Los resultados sugieren que existe envejecimiento acelerado en los pacientes
con AF, asi como la presencia de clonas evidencia la inestabilidad cromosémica.

Fuente de financiamiento: SECITHI CF-2023-G-800, UNAM-PAPIIT IN205120, INP,
RECURSOS FISCALES 2020-12 Y 2020/053




Miércoles 24 de junio

Bloque 3

Moderadores: Dra. Alejandra Aquino Andrade e I.B.Q. Erik Emmanuel
Jandete Martinez.

09:00 a 09:20 h Carlos Chavez Neria. Cuantificacién del midazolam en plasma
por medio de HPLC en pacientes sometidos a cirugias menores en el Instituto
Nacional de Pediatria.

09:20 a 09:40 h César Gonzdlez Gonzdlez. Determinaciéon de variantes de un
solo nucledtido en los genes CYP3A4, CYP3AS5 y UGTIA4 en pacientesde 7 a 17
anos sometidos a cirugias menores.

09:40 a 10:00 h Hanny Esquivias Dimas. Detencién temporal de la pubertad vy su
efecto a largo plazo sobre la conducta sexual.

10:00 a 10:20 h Nayely Aguilar Lorenzana. Andlisis de variantes de un solo
nucledtido en el gen IKZF1 y su asociacion con el desarrollo de la leucemia
linfobldstica aguda pedidtrica.

10:20 a 10:40 h Mirian Lizarraga Estrada. Cambio en el grosor del cuddriceps
femoral durante la estancia hospitalaria en pacientes pedidtricos con
diagndstico oncoldgico.

10:40 a 11:00 h Arian Ramirez Arizmendi. Marcadores tumorales asociados al
riesgo histopatoldgico en tumores germinales pediatricos.

11:00 a 11:20 h Blanca Adriana Magaina Gonzdlez. Normalizacién de las
puntuaciones madurativas de una escala del neurodesarrollo.

11:20 a 11:40 h Margarita Herndndez Rodas. Los ojos como una ventana en
Anemia de Fanconi: Caracterizacion del fenotipo ocular en pacientes
mexicanos.



CUANTIFICACION DE MIDAZOLAM EN PLASMA POR MEDIO DE HPLC EN
PACIENTES SOMETIDOS A CIRUGIAS MENORES EN EL INSTITUTO
NACIONAL DE PEDIATRIA

CHAVEZ NERIA CAR!.OSl; CESAR GQNZALEZ GONZALEZl;’ RIVERA ESPINOSA
LILIANA?; FLORES PEREZ ANA MARIA DEL CARMEN?; CHAVEZ PACHECO JUAN
LUIS% FLORES PEREZ MARIA JANETT2.

'Facultad de Quimica, UNAM; 2Laboratorio de | Categoria:
Farmacologia, INP. Pasante de la carrera de QFB

Antecedentes:

El midazolam (MDZ) es un sedante de accion rapida cuyo metabolismo hepatico es
influenciado por factores farmacocinéticos, farmacodindmicos, asi como por variantes
genéticas y cambios hormonales en la poblacién pediatrica. Para su monitoreo en pacientes
pediatricos, se emplea la cuantificacién en plasma mediante Cromatografia de Liquidos de
Alta Resolucion (HPLC). Esta técnica optimizada, destaca por utilizar un volumen plasmatico
bajo y reducir significativamente el uso de reactivos, mejorando la eficiencia del analisis.
Objetivo:

Cuantificar la concentracion de midazolam en plasma mediante HPLC en pacientes pediatricos
sometidos a cirugias menores en el Instituto Nacional de Pediatria.

Material y métodos:

Para la extraccion del MDZ, se toman 300 pL de plasma cargado con diferentes
concentraciones del farmaco, se agregan 50 pL de NaOH IN y 1500 pL de acetonitrilo. Se
somete a sonicacion por 5 min, se centrifuga durante 5 min, se coloca en un ultracongelador
por 5 min y se decanta en un tubo de 10x16 mm. Se seca a 40 °C y se reconstituye con 120 pL
de fase movil de buffer KH2PO4 35 mM (pH=4.4): ACN (60:40 v/v). Se agregan 10 pL de
propranolol (2000 ng/mL) y se inyectan 100 pL al cromatografo. Se realizan pruebas de
linealidad, limite de cuantificacion, precision y exactitud conforme a la NOM-177-SSA1-
2013. Ademés en el quir6fano se miden cambios farmacodinamicos, los cuales se contrastaran
con datos que se obtengan de los parametros farmacocinéticos, los hallazgos genéticos y
hormonales.

Resultados:

El método es lineal en el intervalo de 25-500 ng/mL. Muestra ser
preciso y exacto (CV<15%). El limite de cuantificacién fue de 25
ng/mL, cumpliendo con los criterios de precision (CV<20%) y
exactitud (80-120%) intra e interdia requeridos por la norma, con
valores de r2=20.99.

Conclusiones:

Esta optimizacion permite un analisis eficiente con un menor consumo de reactivos,
garantizando la confiabilidad de los resultados para el monitoreo farmacocinético, lo cual
permitira la entrega oportuna de resultados, con base en lo planteado como parte del protocolo
al que pertenece esta técnica (nimero de registro 2025/002).

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




DETERMINACION DE VARIANTES DE UN SOLO NUCLEO:I'IDO EN LOS GENES
CYP3A4, CYP3AS Y UGT1A4 EN PACIENTES DE 7 A 17 ANOS SOMETIDOS A
CIRUGIAS MENORES.

GONZALEZ GONZALEZ CESAR!: CHAVEZ NERIA CARLOSl;’RIVERA ESPINOSA
LILIANAZ; FLORES PEREZ ANA MARIA DEL CARMEN?: CHAVEZ PACHECO JUAN
LUIS?: FLORES PEREZ MARIA JANETT?

'Facultad de Quimica, UNAM; ®Laboratorio de | Categoria:
Farmacologia, INP. Pasante de la carrera de OFB

Antecedentes. El efecto del midazolam (MDZ) en pacientes pediatricos varia dependiendo de
diversos factores, entre ellos los genéticos. Relacionar estas variantes con su farmacocinética y
farmacodinamia permitira disefiar esquemas de sedacion mas seguros y personalizados para
cirugias menores.

Objetivo. Determinar la presencia de variantes de un solo nucleétido, tales como rs776746 en
CYP3Ab5, rs2740574 en CYP3A4, rs6755571 y rs2011425 en UGT1A4, en pacientes
pediatricos de 7 a 17 afios sometidos a cirugias menores.

Materiales y Métodos. Se obtuvieron muestras sanguineas por venopuncion (en tubos con
EDTA K2), se separaron los leucocitos y se purificd el ADN gendmico con el kit QlAamp®
DNA Mini. EI ADN se analizo por espectrofotometria para su cuantificacion y analisis de
pureza (indice 260/280 nm), y se verificd su integridad mediante electroforesis en gel de
agarosa (0.7%). La genotipificacion de las variantes se realizard mediante PCR en tiempo real
con sondas TagMan® (VIC y FAM) y polimerasa AmpliTaq Gold™ utilizando el sistema
StepOne™ Real-Time PCR. Posteriormente, se analizaran los datos con el software SDS 2.2.1
para determinar las frecuencias alélicas y genotipicas.

Resultados y Conclusiones. EI método de purificacion del material gendémico resultd
adecuado y eficiente, como lo demuestran los andlisis de concentracion (A260 nm), de pureza
(relacion de absorbancia 260/280) y de integridad mediante electroforesis, lo cual lo valida
para su futura genotipificacion. La variacion en la concentracion del ADN se asocia a la
cantidad de leucocitos en la muestra sanguinea y al manejo experimental. Aunque la
extraccion de ADN tras cuantificar el MDZ plasmatico fue satisfactoria, el tamafio de la
muestra actual impide genotipificar las variantes de interés y evaluar su correlacion
farmacocinética-farmacodindmica (PK/PD). En consecuencia, la recoleccion de muestras
continlia activa y los objetivos de correlacion siguen en desarrollo, de acuerdo con el protocolo
(ndmero de registro 2025/002).

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




DETENCION TEMPORAL DE LA PUBERTAD Y SU EFECTO A LARGO PLAZO SOBRE
LA CONDUCTA SEXUAL

ESQUIVIAS-DIMAS, HANNY!; CONTRERAS-GARCIA, ITZEL JATZIRI?}; LANDERO-HUERTA,
DANIEL ADRIAN? ROJAS-CASTANEDA, JULIO CESAR? MEDINA-GRANADOS, PEDRO%
CERVANTES-ARIAS, EDGAR DANIEL?, CUEVAS-ALPUCHE, JUAN OSVALDO? VIGUERAS-
VILLASENOR, ROSA MARIA?,

'Facultad de ciencias-UNAM; “Laboratorio de | SERVICIO SOCIAL
Biologia de la Reproduccion-INP; 3Servicio de
Urologia-INP.

Antecedentes: En la pubertad inician cambios a nivel cerebral que llevan a la maduracién de
estructuras involucradas en la conducta sexual. En individuos que presentan disforia de género se
propone el uso de analogos de GnRH, como el acetato de leuprolide, para la detencién temporal de la
pubertad, aunque esta detencién podria generar alteraciones permanentes en la conducta sexual.
Objetivo: Evaluar el efecto a largo plazo de la detencién temporal de pubertad sobre la conducta
sexual.

Material y métodos: Se usaron ratas macho de 25 a 190 dias posnatales (DPN), distribuidas en
grupo control y 3 experimentales, se administr6 acetato de leuprolide diariamente hasta los 90 DPN,
iniciando la administracion a los 25, 35 y 60 DPN, dia en que se retir6 el farmaco y se evalué la
conducta sexual. Después de su recuperacion, a los 190 DPN, nuevamente se evalud la conducta
sexual. Los pardmetros evaluados en las pruebas de conducta sexual fueron latencia de monta,
intromisién y eyaculacién y nmero de montas, intromisiones y eyaculacion.

Resultados: Nuestros resultados indican que los individuos administrados a los 25 y 35 DPN al dia
90DPN presentaron una disminucién en el nimero de montas e intromisiones, un incremento en las
latencias de monta e intromision y ausencia de eyaculacion, sin embargo, los individuos administrados
a los 60 DPN no mostraron diferencias con respecto al grupo control. A los 190 DPN hubo una
recuperacién de los parametros evaluados de la conducta sexual en los individuos de 25 y 35 DPN.
Conclusiones: Los analogos de GnRH abaten la conducta sexual, y tras la suspensién del farmaco
hay una recuperacion de la misma.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP. Proyecto con nimero de registro 2024/005




ANALISIS DE VARIANTES DE UN SOLO NUCLEOTIDO EN EL GEN IKZF1Y SU
ASOCIACION CON EL DESARROLLO DE LA LEUCEMIA LINFOBLASTICA
AGUDA PEDIATRICA

AGUILAR LORENZANA NAYELY?, SANCHEZ JIMENEZ CLAUDIA LINETTE!, GARCIA
PADILLA EDUARDO?, SALAS LABADIA CONSUELO?, GALVAN DIAZ CESAR?, VELASCO
HIDALGO LILIANA? LOPEZ SANTIAGO NORMA?, MONREAL OLMEDO ADRIANA®,
JALOMA AVENDANO ROBERTO*, MARTINEZ TALAVERA ISABEL*, PEREZ VERA
PATRICIA!, REYES LEON ADRIANA®,

Laboratorio de Genética y Cancer; Servicios de | LICENCIATURA
20ncologia y 3Hematologia; “Banco de Sangre,
Instituto Nacional de Pediatria.

Antecedentes: La leucemia linfoblastica aguda (LLA) es el cancer infantil méas frecuente en nuestro
pais. Recientemente, se ha descrito que las variantes de un solo nucledtido (SNVs) rs4132601 y
rs11978267 del gen IKZF1 se asocian con el riesgo de padecer la LLA en distintas poblaciones. No
obstante, en México la informacion es limitada por lo que es indispensable generar datos en nuestra
poblacion.

Objetivo: Identificar si la presencia de las SNVs rs4132601 y rs11978267 del gen IKZF1 se asocian
con el riesgo de desarrollar LLA pediatrica.

Material y métodos: Se analizaron controles y nifios con LLA del Instituto Nacional de Pediatria. Bajo
consentimiento informado se tomaron muestras de sangre (controles) y saliva (pacientes). El DNA
gendmico se extrajo con Kits comerciales. La genotipificacién se realizdé por PCR en tiempo real con
sondas TagMan. Se evalud el equilibrio de Hardy-Weinberg (EHW). Se calcularon las frecuencias
genotipicas y alélicas y se compararon entre poblaciones con la prueba exacta de Fisher.

Resultados: Ambas poblaciones controles y pacientes se encontraron en EHW. Para la SNV
rs4132601(T/G*): La frecuencia del homocigoto de riesgo GG fue mayor en pacientes (6.4%) que en
controles (5.9%), lo mismo se observo con la frecuencia del alelo de riesgo G (0.27 vs 0.25). Las
frecuencias de TT y T fueron mayores en controles respecto pacientes (56.1% vs 53.4% y 0.75 vs 0.73).
La frecuencia del heterocigoto GT fue ligeramente mayor en pacientes vs controles (40.1% vs 37.9%).
No se encontraron diferencias estadisticamente significativas para las frecuencias genotipicas y alélicas
entre controles y pacientes.

Para la SNV rs11978267 (A/G*): Las frecuencias del homocigoto y del alelo de riesgo GG y G fueron
mayores en pacientes (6.1% y 0.26) contrario a lo que se encontré con AA y A ya que las frecuencias
fueron superiores en controles (63% y 0.75). La frecuencia de GA fue un poco mayor en pacientes
comparado con controles (39.3% vs 37.6%). No se encontraron diferencias estadisticamente
significativas para las frecuencias genotipicas y alélicas entre controles y pacientes.

Conclusiones: Las poblaciones se encontraron en EHW. Las frecuencias de los homocigotos y alelos
de riesgo para ambas SNVs fueron mayores en pacientes; sin embargo, las diferencias entre
poblaciones no fueron estadisticamente significativas, por lo que, hasta este momento no es posible
determinar el riesgo que podrian conferir estas SNVs para el desarrollo de la LLA pediatrica.

Fuente de financiamiento: Recursos Fiscales para la Investigacion, Proyecto INP
2021/015.




CAMBIO EN EL GROSOR DEL CUADRICEPS FEMORAL DURANTE LA
ESTANCIA HOSPITALARIA EN PACIENTES PEDIATRICOS CON DIAGNOSTICO
ONCOLOGICO

LIZARRAGA-ESTRADA MIRIAM?!, GARCIA-GUZMAN, ALDA DANIELA?; BECERRA-MORALES,
SANDRA NAYELI, TORREBLANCA-GARCIA, XIMENA MONSERRAT?, VELASCO-HIDALGO,
LILIANA2, BALDWIN-MONROY, DAFFNE DANAE3; GUTIERREZ-HERNANDEZ, ALFREDOS?,
GUEVARA-CRUZ, MARTHA# DIAZ-GARCIA MARIA LUISAL; MEDINA-VERA, ISABEL!,

Servicio, Laboratorio e Instituciones participantes. Categoria:
'Departamento _de Metodologia de la Investigacion, Instituto Nacional de | MAESTRI
Pediatria, Mexico; 2Servicio de Oncologia Médica, Instituto Nacional de | A
Pediatria, Mexico; 3Unidad de Terapia Intensiva, Instituto Nacional de
Pediatria, Mexico; “Departamento de Fisiologia de la Nutricion, Instituto
Nacional de Nutricién y Ciencias Médicas Salvador Zubiran, Mexico.

Antecedentes: Los pacientes pediatricos con diagndstico oncoldgico presentan cambios en la
composicion corporal durante su tratamiento. Factores como el tipo de neoplasia, los agentes
quimioterapéuticos, la nutricion y la falta de actividad fisica se han asociado con estos cambios
a largo plazo; sin embargo, la magnitud del cambio en periodos criticos como la estancia
hospitalaria aun no han sido explorados en esta poblacion.

Objetivo: Evaluar la magnitud del cambio en el grosor del cuadriceps femoral durante la
estancia hospitalaria en pacientes pediatricos con diagnostico oncoldgico.

Material y métodos: Se realizé un estudio de una sola cohorte en nifios, nifias y adolescentes
hospitalizados en la Sala de Oncologia Médica del INP. Se midio el grosor del musculo
cuadriceps femoral utilizando ultrasonido en el punto de atencién, ademas se realizaron
mediciones antropométricas, dietéticas, clinicas y de actividad fisica. Las mediciones se
realizaron al ingreso hospitalario, en los dias 3, 5, 7, 10 y al alta hospitalaria.

Resultados: Se evalud un total de 50 participantes con una mediana de edad de 13 afios (10;
15) y una mediana de dias de estancia hospitalaria de 7 dias (6; 10). Durante la estancia
hospitalaria 62% de los participantes presentaron una disminucion en el grosor del cuadriceps
femoral y en total se observé una pérdida total de -5.77% (-12.08; 4.97) en este periodo. Los
participantes con leucemia [-11.4% (-15.4; -5.3)] y linfoma [-6.2% (-8.8; -4.8)] presentaron
mayor porcentaje de pérdida en el grosor muscular durante la estancia hospitalaria.
Adicionalmente, se observd una magnitud del cambio de 0.36% por cada dia de estancia
hospitalaria [B -0.36, 1C95% -0.54; -0.17 (R? condicional 0.762)] independiente del grosor
muscular y el peso de los participantes.

Conclusiones: EI grosor del cuadriceps femoral disminuye durante la estancia hospitalaria en
los pacientes pediatricos con diagnéstico oncoldgico independientemente del peso corporal por
lo que una evaluacion nutricional integral que incluya la composicion corporal es
recomendada en estos pacientes.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




MARCADORES TUMORALES ASOCIADOS AL RIESGO HISTOPATOLOGICO EN
TUMORES GERMINALES PEDIATRICOS

RAMIREZ ARIZMENDI ARIAN2; VELASCO HIDALGO LILIANA®; RODRIGUEZ JURADO
RODOLFO*; DE UNA FLORES ARMANDOQ?®; CHAVEZ PACHECO JUAN LUISY;

! Laboratorio de Farmacologia, INP. 2 Red | Categoria: SERVICIO SOCIAL
MEDICI, UNAM. 2 Servicio de Oncologia
Pediatrica, INP. 4 Departamento de Anatomia
Patoldgica, INP. ®Servicio de Radiologia e
Imagen, INP.

Antecedentes: Los tumores germinales (TG) son neoplasias heterogéneas derivadas de células
germinales primordiales. Pueden localizarse en sitios gonadales y extragonadales, con
comportamiento bioldgico variable segun subtipo histopatolégico y estadio clinico. Los
marcadores séricos alfa-fetoproteina (AFP) y gonadotropina coriénica humana (B-hCG) tienen
relevancia diagnoéstica y prondstica. Debido a la baja frecuencia de estos tumores, continda
siendo necesaria su caracterizacion clinico-histopatoldgica en poblacion pediétrica.

Objetivo: Comparar los niveles de AFP y B-hCG y su relacion con el grado/riesgo en una
cohorte de pacientes pediatricos con tumores germinales.

Metodologia: Estudio observacional, descriptivo y retrospectivo. Se recopilaron variables
clinicas, de laboratorio e histopatoldgicas. Se obtuvieron los valores de los niveles séricos de
AFP y B-hCG al diagnostico. Se evaluo la respuesta a tratamiento mediante Criterios de
Evaluacion de Respuesta en Tumores Sélidos (RECIST). El andlisis estadistico se realizé con
el programa SPSS v.25.

Resultados: Cohorte integrada por 19 pacientes; N=10 (52.6%) hombres y N=9 (47.4%)
mujeres, la mediana de edad fue 13 afios. El subtipo histologico més frecuente fue el tumor
germinal mixto N=10 (52.6%), el sitio anatdbmico mas afectado fue testiculo N=10 (52.6%). El
sintoma inicial més frecuente fue dolor abdominal N=5 (26.3%). El estadio mas frecuente fue
estadios 111 N=8 (42.1%) y IV N=8 (42.1%), N=13 (68.4%) presento histologia de alto riesgo.
La mediana de AFP fue de 15.4 UI/mL (Q251.45-Q753232.0 Ul/mL), mientras que la mediana
de B-hCG fue de 4.3 mUI/mL (Q2s 1.9-Q75106.5 mUI/mL). En el analisis de AFP, los
pacientes con tumores de alto grado/alto riesgo presentd un rango promedio de 11.00 mUI/mL
(n=11), mientras que aquellos con tumores de bajo grado/bajo riesgo mostraron un rango
promedio de 5.33 mUI/mL (n=6), observandose una p = 0.027.

Finalmente, se observo una respuesta completa al tratamiento en 9 casos (47.4%) y una
supervivencia del 52.6% (n=10) al término del seguimiento.

Conclusiones: La AFP mostré asociacién con el grado histopatolégico de riesgo (alto),
sugiriendo utilidad como marcador de agresividad tumoral. Estos hallazgos resaltan la
importancia de la caracterizacion clinica, histopatoldgica y bioquimica en estos tumores.

Fuente de financiamiento: Ejemplo: Programa E022 INP




NORMALIZACION DE LAS PUNTUACIONES MADURATIVAS DE UNA ESCALA
DEL NEURODESARROLLO

MAGANA GONZALEZ BLANCA ADRIANA *: RIVERA GONZALEZ ROLANDO?;SANCHEZ
PEREZ MARIA DEL CARMEN 2,

'Doctorado en Ciencias Biolégicas y de la Salud, | Categoria: DOCTORADO
Universidad Autonoma Metropolitana.
’Centro_de Investigacion del Neurodesarrollo,
Instituto Nacional de Pediatria.

Antecedentes: La normalizacion de una escala, es el proceso mediante el cual los datos se
transforman para ajustarse a la distribucion tipica de valores en un rango de edad u otro atributo
especifico de la poblacion gque se estime justificado reinterpretar las puntuaciones a partir del mismo,
generando una escala de puntuacion estandarizada, facilitando su comparacion y andlisis entre grupos
heterogéneos. La clinimetria del neurodesarrollo busca establecer pautas de interpretacion basadas en la
estandarizacion de puntuaciones por grupos de edad, asumiendo que a mayor edad hay mayor nimero
de conductas madurativas y que lo normal esta definido por la distribucién de las puntuaciones en
muestras de referencia. La Escala de Valoracion del Neurodesarrollo (EVANESE) integra 63
conductas, cada una cuenta con 2 a 11 niveles madurativos (NM), en 12 blogues funcionales sumando
un total de 325NM.

Objetivo: Normalizar las puntuaciones totales y por bloques de la EVANESE por rango de edad a
partir de los resultados obtenidos en muestras de bajo riesgo.

Material y métodos: Estudio observacional, descriptivo, transversal y prospectivo en 748 nifios de 0-3
afios con bajo riesgo perinatal y desarrollo normal. 1) Se establecieron 21 rangos de edad estimando
media (X) y desviacion estandar (DS) de las puntuaciones de NM. 2) Por regresion polinomial, se
ajustaron las X y DS en funcion de la edad, 3) con los valores ajustados se calculé puntuacién Z para
cada caso 4) las puntuaciones z se transformaron en puntuaciones escalares X=10; DS=3. 5) Se
elaboraron tablas de transformacion de las puntuaciones directas a puntuaciones escalares y edades del
neurodesarrollo.

Resultados: La progresion de las puntuaciones se ajustd mediante un modelo polinomial, respetando el
principio de ascenso progresivo. La media de los residuos fue de -4.37*10™"2 + 12.04. El coeficiente de
determinacion (r?) del ajuste de las medias fue 0.4 y para las desviaciones estandar 2.4 La
transformacidn de las puntuaciones directas a escalares (estandarizadas) conservd un patrén ascendente
tanto en la parte media como en los extremos. Una desviacion estandar estuvo representada en
promedio por 19 puntos de la escala.

Conclusiones: Se obtuvieron tablas normalizadas para la interpretacion de la muestra, o que permite
estimar y comparar edades de desarrollo, asi como identificar adelantos o retrasos en relacién con
muestras normativas.

Fuente de financiamiento: N° CVU 926210 y No. de Beca 726893. Vinculaciéon a proyecto de
investigacion INP: 2024/013.




LOS OJOS COMO UNA VENTANA EN ANEMIA DE FANCONI:
CARACTERIZACION DEL FENOTIPO OCULAR EN PACIENTES MEXICANOS

RODAS, MARGARITA"*%; MARTINEZ, JENNIFER*; GARCIA-DE-TERESA, BENILDE';
FRIAS, SARA'®; BORBOLLA PERTIERRA, ANA MARIA?; FIESCO-ROA, MOISES O*®.

!Laboratorio de Citogenética, Subdireccion de Investigacion Médica, Instituto | Categoria
Nacional de Pediatria. 2Universidad Autonoma de Chiapas.®Comision | :
Interinstitucional para la Formacién de Recursos Humanos para la Salud. | SERVICI
“Departamento de Oftalmologia Pediatrica, Instituto Nacional de Pediatria. | O
°Departamento de Medicina Gendmica y Toxicologia Ambiental, Instituto de | SOCIAL
Investigaciones Biomédicas, UNAM. ®Departamento de Embriologia y Genética,
Facultad de Medicina, UNAM.

Antecedentes: las anomalias oftalmoldgicas (AO) forman parte del fenotipo de la Anemia de
Fanconi (AF), especificamente del acronimo PHENOS; sin embargo, no han sido
caracterizadas exhaustivamente. Reportes previos sugieren que al menos el 11% de los
pacientes presentan AO, aunque una evaluacion oftalmoldgica dirigida puede identificar
alteraciones hasta en el 95% de los casos.

Objetivo: describir la frecuencia y el tipo de las AO en pacientes mexicanos.

Material y métodos: desarrollamos una lista de cotejo exhaustiva para caracterizar el fenotipo
oftalmoldgico y la utilizamos para extraer, retrospectivamente, datos de expedientes clinicos
de individuos con diagndstico confirmado de AF evaluados en un centro de tercer nivel en la
Ciudad de México entre 2016 y 2026. Se empled estadistica descriptiva para reportar medidas
de tendencia central y dispersion, asi como frecuencias y porcentajes. Cuando alguna anomalia
oftalmoldgica no se reportd explicitamente, se asumi6 como ausente.

Resultados: Recopilamos datos de 29 pacientes (58.6% mujeres), la mediana de edad al
momento de la evaluacion diagndstica fue de 10.2 afios. El 51.7% habia recibido trasplante de
células madre hematopoyéticas (TCPH).

Las anomalias del segmento anterior se identificaron en el 89.6% de los pacientes. La agudeza
visual reducida se observo en el 89.6% consistente con reportes previos. Los errores
refractivos fueron frecuentes: astigmatismo en 34.7%, hipermetropia en 34.7% y miopia en
8.6%. Las anomalias palpebrales incluyeron pliegues epicanticos observados en el 6.8% de los
pacientes, asi como blefaritis, telangiectasias, secrecion oleosa y lagoftalmos. El ojo seco
evaporativo se identificd en el 3.4% de los pacientes, apoyando reportes previos que describen
compromiso crénico de la superficie ocular y resequedad mucosa en pacientes con AF.
Microcdrnea se presento en el 6.8%.

La tortuosidad venosa retiniana en el 6.8%. Adicionalmente, un paciente presentd un patrén
retiniano moteado bilateral no reportado previamente. Se observé pérdida visual severa con
agudeza visual minima residual cercana a ceguera funcional en un paciente posterior al TCPH.
Conclusiones: Se reportaron AO en el 96.5% de los pacientes, involucrando todas las
estructuras oculares. La presencia de un patron moteado en el borde palpebral no ha sido
previamente descrito en la literatura. Muchos de estos hallazgos pueden ser sutiles y requerir
una evaluacion dirigida para su deteccion

Fuente de financiamiento: Vinculacion a proyecto de Investigacién INP: 2020/053




Bloque 4

Moderadores: Dra. Carolina Maria Antonieta Romo Gonzdlezy M.V.1.
Juan Carlos Lépez Soriano.

12:10 a 12:30 h JesUs Abraham Castillo Avila. Orquidopexia tardia en pacientes
pediatricos con testiculo no descendido: Caracterizacion clinica y prevalencia.

12:30 a 12:50 h José Daniel Hernandez Vdzquez. Estudio de células T CD4+
foliculares (THF) y sus subpoblaciones (THF1, THF2, THF17) en pacientes con
errores innatos de la inmunidad (Ell).

12:50 a 13:10 h Christian Mancilla Martinez. El bloqueo temporal del eje
hipotdlamo-hipdfisis-testiculo  en  etapas puberales induce alteraciones
ireversibles en el tejido y funcion testicular.

13:10 a 13:30 h Erik Emmanvuel Jandete Martinez. Viruloma de Staphylococcus
aureus obtenidos de portadores nasales previo a cirugia ortopédica.

13:30 a 13:50 h Andrea Dominguez Barbosa. Diseno y validacion de una
ecuacion de estimacion del gasto energético en reposo en poblaciéon
pedidtrica con obesidad.

13:50 a 14:10 h Ailyn Morales Renteria. Seguimiento longitudinal de las
manifestaciones dermatoldgicas en los pacientes con Anemia de Fanconi
incluidos en el registro mexicano de Anemia de Fanconi.

14:10 a 14:30 h Ingrid Mendoza Mayorga. Asociacion entre el estado de
nutricion y calidad de la dieta en pacientes pedidtricos con alergia a la
proteina de la leche de vaca.

14:30 a 14:50 h Paulina Mendoza Pérez. Composicion corporal y caracteristicas
del grosor de cudadriceps femoral de pedidatricos atletas.



ORQUIDOPEXIA TARDIA EN PACIENTES PEDIATRICOS CON TESTICULO NO
DESCENDIDO: CARACTERIZACION CLINICA Y PREVALENCIA

CASTILLO AVILA JESUS ABRAHAM !; OLIVEROS RIVERO JORGE % RIOS GARCIA
LEONARDO BARUCH ' BARRO LERMA MAYA GALILEA ¥ BARRO LERMA CORAL %
CARMONA LIBRADO SILVIO *; GONZALEZ ZAMORA JOSE FRANCISCO *

ICentro de Investigacion Traslacional, INP. ? | SERVICIO SOCIAL
Hospital de Nifios Dr. Roberto Gilbert Elizalde.
Guayaquil Ecuador.3Departamento de cirugia,
INP

Antecedentes: El testiculo no descendido (TND) es la anomalia congénita urogenital méas
frecuente y debe corregirse antes de los 18 meses de vida para disminuir el riesgo de
infertilidad y de céancer testicular en la vida adulta. Los retrasos en la correccion oportuna se
asocian con la calidad del acceso a los servicios de atencion quirargica.

Objetivo: Describir la prevalencia de orquidopexia tardia (OT), el motivo del retraso y las
caracteristicas clinicas de los sujetos con diagndstico de TND.

Material y métodos: Cohorte retrospectiva que incluyd a sujetos con TND sometidos a
orquidopexia, en un hospital pediatrico de alto volumen quirdrgico durante el periodo 2023-
2025. Se excluyeron casos por torsion testicular, testiculo retréctil, trauma y tumor testicular.
Se registraron edad de ingreso, edad de cirugia y las caracteristicas clinicas de los sujetos y del
TND. Se catalogaron como OT cuando se realiz6 después de los 18 meses.

Resultados: se identificaron 298 sujetos, de los cuales 279 (93,6%) presentaron OT. La
mediana de ingreso institucional fue de 24.5 meses (IQR: 64) y la edad de cirugia, 58.5 meses
(IQR: 63). En 159 (53.3%), el TND fue bilateral; en 82 (27.5%), derecho; en 57 (19.1%),
izquierdo; y en 56 (12.2%), testiculos intraabdominales. El 54.7% de los sujetos presentaban
comorbilidad al momento de la orquidopexia. El principal motivo de retraso es la referencia
tardia (OR 61.65, IC 95%: 3.68 —1031.6) y la demora institucional (OR 24.67, IC 95%: 1.47 —
412.9). La comorbilidad no se asocié con OT (OR 1.09 1C95%: 0.43-2.77).

Conclusiones: Identificamos una frecuencia de OT del 93.6% lo que supone riesgo de dafio
testicular al momento de cirugia. El porcentaje de TND bilaterales e intraabdominales, y
sujetos con alta comorbilidad, supone una poblacion institucional compleja. La referencia
tardia y la demora en el tratamiento quirdrgico institucional estan asociadas con la OT, lo que
sugiere que estos pacientes presentan dificultades para acceder a una atencion quirdrgica de
calidad.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




ESTUDIO DE CELULAS T CD4+ FOLICULARES (THF) Y SUS SUBPOBLACIONES (THF1,
THF2, THF17) EN PACIENTES CON ERRORES INNATOS DE LA INMUNIDAD (EII)

BERRON RUIZ LAURA, ESPINOSA PADILLA SARA E, YAMAZAKI TAKASHIMADA
MARCO ANTONIO , HERNANDEZ VAZQUEZ JOSE DANIEL

Laboratorio de Inmunodeficiencias Primarias. Torre de investigacion, INP. | Licenciatura
Servicio de Alergia e Inmunologia Clinica, Hospital INP.

Los Errores Innatos de la Inmunidad (EIl) son trastornos de origen genético que afectan al
sistema inmune, caracterizados por infecciones recurrentes, autoinmunidad y malignidad. Las
células T Foliculares (ThF), un subconjunto de TCD4+ expresan Bcl6, CXCR5 y contribuyen
a la maduracién de células B, produccion de anticuerpos y desarrollo de memoria. Expresan
CXCR3 y CCR6 y se subdividen en ThF1, ThF2 y ThF17; ThF1 colabora en la diferenciacion
de la célula B de memoria a células plasmaticas, ThF2 y ThF17 ayudan a la secrecion de Ig’s.
En afios pasados se describid la alteracion de las células ThF en enfermedades autoinmunes
por lo que es importante su estudio.

Objetivo: Estandarizacién de la técnica de citometria de flujo en células ThF y Th en
controles sanos en el servicio de Alergia e Inmunologia del INP. Determinacion de
poblaciones y subpoblaciones linfocitarias en pacientes con EII.

Material y meétodos: 41 pacientes con EIll, divididos en gpo 1 (n=22) con procesos
infecciosos y gpo 2 (n=19) con infecciones, inflamacion y autoinmunidad. Conteo de leucos
totales en cdAmara de Neubauer, dilucion 1:10 y tincién de Turk. Abm para identificar las 15
poblaciones y subpoblaciones linfocitarias. Analisis de poblaciones de neutréfilos, monocitos,
linfocitos y NK. Subpoblaciones de células T: CD4+, CD8+, reguladoras, memoria y virgenes.
Células B: CD19+, virgenes, con y sin cambio de isotipo, DN, transicionales, plasmablastos y
CD21 bajo. Estandarizacion de la determinacion de células ThF y Th por citometria de flujo y
tincion superficial en células ThF: ThF1l, ThF2 y ThF17. Andlisis celular con el uso del
programa FlowJo v10. y analisis estadistico de pruebas no paramétricas.

Resultados: EIl gpo 2 presentd mayor Score de gravedad que el gpo 1 (6.6 y 4.6). Los
pacientes del gpo 2 tienen un % mas alto que los testigos y el gpo 1 en sus poblaciones ThF
(p=0.0021, p=0.0035); y en las subpoblaciones ThF1 (p=0.0022, p=0.0089; respectivamente).
Correlacion positiva entre las subpoblaciones ThF1 y el score de gravedad ( r=0.3174, p=
0.0432). Correlacién entre bajos numeros absolutos de poblaciones de células T CD4+, células
By Treg y alto %ThF (r=-0.5865 p=<0.0001, r=-0.3611 p=0.0239, r=-0.4433 p=0.0037;
respectivamente) y correlacion positiva de las poblaciones de células T CD4+ CD45RO+ y
células B CD21 bajo (r= 0.7473 p=<0.001, r= 0.5294 p=0.0015).

Conclusiones: Los pacientes con inflamacion y autoinmunidad presentan mayores
alteraciones en las poblaciones ThF.

Fuente de financiamiento: Conacyt #256471




EL BLOQUEO TEMPORAL DEL EJE HIPOTALAMO-HIPOFISIS-TESTICULO EN
ETAPAS PUBERALES INDUCE ALTERACIONES IRREVERSIBLES EN EL
TEJIDO Y FUNCION TESTICULAR.

MANCILLA-MARTINEZ CHRISTIAN1,2, CONTRERAS-GARCIA ITZEL JATZIRIL,
GONZALEZ-LOPEZ ARIANA ALINE1,3, MEDINA-GRANADOS PEDRO1, LANDERO-
HUERTA DANIEL ADRIAN1, ROJAS-CASTANEDA JULIO CESAR1, CERVANTES-
ARIAS EDGAR DANIEL1, REYNOSO-ROBLES RAFAEL4, GARCIA-LORENZANA
MARIO5, VIGUERAS-VILLASENOR ROSA MARIA1*

!Lab. de Biologia de la Reproduccion, INP. | Categoria:
’Maestria en Biologia de la Reproduccion, UAM- | MAESTRIA
I. 3Facultad de Ciencias, UNAM. “Lab. de
Biologia Celular y Tisular, INP. °Lab. de
Biologia e Ingenieria Tisular
Neuroinmunoendocrina, Depto. Biologia de la
Reproduccién, UAM-I.

Antecedentes: La pubertad implica procesos de diferenciacién y maduracion testicular
importantes para una fertilidad futura del individuo. En casos como la disforia de género, se
puede bloquear el eje hipotdlamo-hipdfisis-testiculo (HHT) mediante analogos de la GnRH, y
asi evitar el desarrollo de caracteres sexuales secundarios. Sin embargo, existen pacientes que
deciden suspender el tratamiento.

Objetivo: Analizar las alteraciones en el tejido testicular por efecto del bloqueo temporal del
eje HHT a largo plazo en diferentes periodos de desarrollo de la rata.

Material y métodos: Se emplearon ratas macho distribuidas en cuatro grupos: 1) Control
(solucion salina); 2) Puberal temprano, administrado con acetato de leuprolide (AL) (25
pg/kg/dia s.c.) iniciando a los 25 dias postparto (dpp), equivalente a Tanner 2 y 3 para el
humano; 3) Puberal, iniciando a los 35 dpp (Tanner 4 y 5 para el humano) y 4) Postpuberal,
iniciando a los 60 dpp. Se administro el AL hasta 90 dpp, se practicO eutanasia a la mitad del
nimero de animales de cada grupo, al resto se retird el AL y se llevd a 190 dpp para la
eutanasia. Se obtuvo tejido testicular para su analisis morfométrico empleando ANOVA vy t-
student(p<0.05).

Resultados: Los grupos Puberales, presentaron atrofia de tabulos seminiferos, a diferencia del
Control (p<0.05), a 90 dpp. Estos mismos grupos mostraron una recuperacion parcial a los 190
dpp (p<0.05), sin alcanzar los valores del grupo control (p<0.05). Esto pudo deberse a
alteraciones en la diferenciacion de las células de Leydig y las células peritubulares que
generaron una pared tubular gruesa, impidiendo la accién paracrina hormonal de nutrientes y
oxigeno a los tubos. Sumado a un proceso fibrético ocasionado por la atrofia y una disfuncion
de las células de Sertoli.

Conclusiones: El bloqueo temporal del eje HHT en etapas puberales induce alteraciones
irreversibles en el tejido y funcion testicular a diferencia del bloqueo temporal postpuberal.

Financiamiento: Programa E-022 de recursos fiscales (2024/005 INP), SECITHI 2073395




VIRULOMA DE Staphylococcus aureus OBTENIDOS DE PORTADORES NASALES
PREVIO A CIRUGIA ORTOPEDICA

JANDETE MARTINEZ ERIK EMMANUEL'?; BAUTISTA HERNANDEZ RUBEN'?;
JUAREZ HINOJOS DAVID2, MERIDA-VIEYRA JOCELIN?, BELMONT MONROY
LAURA?; AGUILAR GOMEZ NANCY EVELYN?; ISUNZA ALONSO OSCAR DANIEL?,
AGUILERA ARREOLA MA. GUADALUPE!; AQUINO ANDRADE ALEJANDRA?,

!Laboratorio de Bacteriologia Médica, Departamento de | Categoria:
Microbioldgica, ENCB, IPN. DOCTORADO
2L aboratorio de Microbiologia Molecular, INP.
3Departamento de Infectologia Pediatrica, INP.
“Departamento de Traumatologia y Ortopedia, INP.

Antecedentes: En 2024, las infecciones de sitio quirurgico (1SQ) representaron el 16.5% de
las infecciones asociadas a la atencion de la salud en el Instituto Nacional de Pediatria (INP).
La colonizacién nasal por Staphylococcus aureus se asocia con mayor riesgo de 1SQ,
principalmente en procedimientos ortopédicos.

Objetivo: Describir el viruloma de S. aureus, asi como sus determinantes de resistencia y
relacion clonal, en aislamientos obtenidos de portadores nasales previo a cirugia ortopédica en
el INP.

Material y métodos: Este estudio de tipo observacional, descriptivo y transversal fue
aprobado por los comités del instituto (2021/072 y 2025/041). A partir de hisopados nasales de
150 pacientes sometidos a cirugia ortopédica entre marzo 2022 y febrero 2024, se aislaron 55
cepas de S. aureus. De estos, 30 se incluyeron para secuenciacion del genoma completo
mediante tecnologia de lecturas largas. La identificacion de secuencia tipo (ST), genes de
resistencia, virulencia y relacion filogendmica se realiz6 mediante herramientas
bioinformaticas.

Resultados: Los aislamientos se clasificaron en 15 ST; la mas frecuente fue ST30 (n = 9),
seguida de ST672 y ST5 (n = 3 cada una), las demas ST estuvieron representadas por uno o
dos aislamientos cada una. Los genes de resistencia identificados fueron blaZ (penicilina; n =
29), ermA (macrdlidos/lincosamidas; n = 6), aacA-aphD (aminoglucoésidos; n = 2), tetK e
ileS-2 (tetraciclina y mupirocina, respectivamente, n = 1 cada uno). Se identificaron multiples
genes gue codifican adhesinas, hemolisinas, sistemas de secrecidn y de evasion inmune. El gen
del factor de agrupamiento B (clfB), asi como los genes de adhesion intercelular icaA e icaD,
se detectaron en todos los S. aureus. Siete aislamientos tuvieron el gen de la toxina del
sindrome del choque toxico (tsst-1), principalmente en ST30 (n = 5). Ademas, el gen de la
leucocidina de Panton Valentine (pvl) se encontrd en una sola cepa. El analisis filogenémico
mostro diversos linajes de S. aureus, con un cluster principal (ST30), en el cual también se
observo la presencia de los genes ermA.

Conclusiones: Los aislamientos de S. aureus obtenidos de portadores nasales previo a cirugia
ortopédica mostraron una alta diversidad clonal, con predominio de ST30, linaje que se
caracterizo por presentar la mayoria de los genes ermA vy tsst-1. Todas las cepas presentaron
genes relacionados a adhesinas y formacion de biofilm. Los genes ileS-2 y pvl se detectaron en
un aislamiento cada uno.

Fuente de financiamiento: Recurso fiscal modalidad A y B del INP (2021/072 y 2025/041).




DISENO Y VALIDACION DE UNA ECUACION DE ESTIMACION DEL GASTO
ENERGETICO EN REPOSO EN POBLACION PEDIATRICA CON OBESIDAD

DOMINGUEZ-BARBOSA ANDREA!?; REYES-ROMO DANA!; SALVADOR-
QUEZADA MARIEL1,'?; BECERRA-MORALES SANDRA NAYELI'; LOPEZ-
GONZALEZ DESIREE?; SERRALDE-ZUNIGA AURORA ELIZABETH?;
GUEVARA-CRUZ MARTHA®"; MEDINA-VERA ISABEL!

! Departamento de Metodologia de la Investigacion, INP Categoria:

2 Facultad de Medicina, Programa de Doctorado en Ciencias Médicas, DOCTORADO
Odontoldgicas y de la Salud, UNAM

% Unidad de Investigacion en Epidemiologia Clinica, HIMFG

4 Servicio de Nutricion Clinica, INCMNSZ

® Departamento de Fisiologia de la Nutricién, INCMNSZ

Antecedentes: La obesidad infantil es una enfermedad multifactorial y un problema de salud
publica creciente, asociada con complicaciones metabdlicas, cardiovasculares,
musculoesqueléticas, respiratorias y psicosociales. La estimacion del gasto energético en
reposo (GER) es clave para individualizar la intervencion nutricional en obesidad pediétrica.
La calorimetria indirecta es el método de referencia; sin embargo, su disponibilidad limitada
favorece el uso de ecuaciones. Objetivo: Disefiar y validar una ecuacion para la estimacion del
GER en poblacion pediatrica mexicana con obesidad, a partir de variables predictivas
antropomeétricas y de composicion corporal de simple obtencion. Material y métodos: Estudio
transversal analitico en poblacién de 6 a <18 afios con obesidad. Se obtuvieron variables
clinicas, antropométricas, composicion corporal por impedancia bioeléctrica multifrecuencia, y
GER por calorimetria indirecta. Se evaluaron correlaciones, andlisis de regresion y
concordancia por Bland-Altman. Resultados: Se incluyeron 336 participantes al protocolo. El
GER se correlacioné con peso, talla, cintura, cadera, masa magra, masa libre de grasa, masa
musculo esquelético, agua corporal total y area de grasa visceral; el porcentaje de grasa
corporal y la actividad fisica no mostraron correlacion significativa. El modelo simple fue:
GER = 913.814 — 146.822(Sexo0) + 11.666(Peso), con R? ajustada de 0.802 en validacion
preliminar. EI modelo avanzado incorpor6 sexo, edad, talla, pliegues, grasa visceral e indice de
masa musculo esquelética, con R? ajustada de 0.873. Conclusiones: EI modelo simple ofrece
alta aplicabilidad clinica por utilizar Unicamente las variables de peso y sexo, mientras que el
modelo avanzado aporta mayor fundamento fisiolégico al incorporar indicadores de
composicion corporal.

Fuente de financiamiento: Vinculacion a proyecto de Investigacion INP. 2023/031

Financiamiento externo: Secretaria de Educacion, Ciencia, Tecnologia e Innovacion de la
Ciudad de México (SECTEI), clave 2173c23, convocatoria 2023.




SEGUIMIENTO LONGITUDINAL DE LAS MANIFESTACIONES
DERMATOLOGICAS EN LOS PACIENTES CON ANEMIA DE FANCONI
INCLUIDOS EN EL REGISTRO MEXICANO DE ANEMIA DE FANCONI

MORALES RENTERIA AILYN?, SAEZ DE OCARIZ GUTIERREZ MARIA DEL MAR?,
FRIAS SARA2%, GARCIA DE TERESA BENILDE?, FIESCO ROA MOISES OSCAR?,
ACEVEDO CARRASCO MARIA DEL ROSARIO?.

Servicio de Dermatologia, INP. ?Laboratorio de Citogenética, | SERVICIO
Subdireccion de Investigacion Médica, INP. °Departamento de | SOCIAL
Medicina GenOmica y Toxicologia ambiental, Instituto de
Investigaciones Biomeédicas, UNAM.

Antecedentes: La anemia de Fanconi (AF) es un sindrome hereditario de inestabilidad
cromosOmica caracterizado por alteraciones del desarrollo fisico, falla medular progresiva y
predisposicion a neoplasias. Las manifestaciones dermatoldgicas son frecuentes y pueden
presentarse desde edades tempranas, incluyendo cambios pigmentarios y acantomas. Sin
embargo, existe informacion limitada sobre la evolucion longitudinal de estas manifestaciones,
por lo que su estudio contribuye a una mejor caracterizacién clinica y seguimiento de los
pacientes con AF.

Objetivo: Evaluar la evolucion de las manifestaciones dermatoldgicas de los pacientes que
forman parte del Registro de Anemia de Fanconi de México (RAFMex).

Material y métodos: Estudio observacional, analitico, longitudinal, prolectivo y prospectivo
realizado en pacientes mexicanos con diagnéstico de AF en seguimiento por el RAFMex, que
contaran con al menos dos evaluaciones dermatoldgicas sistematizadas. Se incluyeron
pacientes valorados entre agosto 2025 y febrero 2026.

Resultados: Se analizaron 12 pacientes (8 mujeres), con una mediana de edad de 8.1 afios
(rango: 2-15). El intervalo entre valoraciones fue de 1.45 afios (rango: 0.8-4). Se observo un
incremento en el namero total de lesiones entre la primera y segunda valoracion, con una
mediana de 52.0 a 55.5 (p=0.26). La mediana de manchas hiperpigmentadas por paciente
aumento de 11.5 a 19.0 (p=0.45), mientras que las hipopigmentadas pasaron de 3.5 a 4.5. La
mediana de acantomas se duplicé de 13 a 26 (p=0.19), observandose una tendencia de
aumento conforme a la edad y un incremento mas marcado en la etapa peripuberal.
Conclusiones: El aumento en todos los tipos de lesiones sugiere que el fenotipo dermatoldgico
en AF es progresivo, los acantomas fueron las lesiones que mas aumentaron en este tiempo
limitado de seguimiento, particularmente en edad peripuberal. Aunque no se alcanzo
significancia estadistica, los hallazgos aportan informacion el comportamiento longitudinal de
las manifestaciones cutaneas en la AF y resaltan la necesidad de estudios con mayor tamafio
muestral y seguimiento mas prolongado.

Fuente de financiamiento: Vinculacion a proyecto de Investigacion INP: 2020/53




ASOCIACION ENTRE EL ESTADO DE NUTRICION Y CALIDAD DE LA DIETA
EN PACIENTES PEDIATRICOS CON ALERGIA A LA PROTEINA DE LA LECHE
DE VACA

MENDOZA-MAYORGA INGRID*?, AYALA-GALVAN CITLALI*, GONZALEZ-ZAMORA
JOSE!, PEREZ-GUILLE BEATRI, LOPEZ-BAUTISTA FABIOLA®, GONZALEZ-ORTIZ
AILEMA? .

ICentro de Investigacion Traslacional INP,?> | MAESTRIA
Escuela de Dietética y Nutricion, 3Universidad
de la Sierra Sur

Introduccion: La alergia a la proteina de la leche de vaca (APLV) es frecuente en la infancia
y requiere una dieta estricta de eliminacion de lacteos, lo que puede afectar la alimentacion y
el estado nutricional. Dado que mdltiples factores influyen en la nutricion de estos nifios, es
relevante analizar la relacion entre calidad de dieta y estado nutricional.

Objetivo: Evaluar la asociacion entre estado nutricional y calidad de dieta en nifios con
APLV.

Material y métodos: Estudio transversal en 103 nifios menores de 18 afios
con diagnéstico confirmado o sospecha de APLV. El1 estado
nutricional se evaludé con puntuaciones Z: la calidad de dieta
mediante indices adaptados a la edad. Se aplic6 la escala EMSA para
identificar seguridad alimentaria, cuestionario de caracteristicas
socio—econbémicas y frecuencia de alimentos para evaluar la calidad
dietética estratificada por edad (<2 afios vs >2 afos). Se realizaron
analisis de regresion logistica y componentes principales.

Resultados: La desnutricion afecto al 33 % (n=34), predominando la leve. En menores de 2
afios con desnutricion se observd menor peso sin diferencia en la talla y antecedentes de
alergia parental. En mayores de 2 afios, la desnutricion se asocié con menor peso. Los nifios
con mejor calidad de dieta consumen menos ultraprocesados y reportan menos consumo de
lacteos, se identificaron cuatro patrones de alimentacion 1)+ botanas y refresco, 2)+ carne
3)+fruta y -lacteos 4) + huevo y cereales. EI componente 2 se asocié con menos desnutricion,
inseguridad alimentaria y menos ingresos.

Conclusiones: La desnutricion en nifios con APLV es alta, especialmente en menores de dos
afios. El estado nutricional y la calidad de dieta son multifactoriales; una alimentacion rica en
verduras y baja en lacteos y ultraprocesados contribuye a una mejor calidad de dieta.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




COMPOSICION CORPORAL Y CARCATERISTICAS DEL GROSOR DE
CUADRICEPS FEMORAL DE PEDIATRICOS ATLETAS

PAULINA MENDOZA-PEREZ*?, DANA REYES-ROMO*#, ANDREADOMINGUEZ-
BARBOSA*MEDINA-VERA ISABEL".

!Departamento de Metodologia de la Investigacion, INP.2Licenciatura en
Nutricion, Universidad Intercontinental. 3Maestria en Investigacion LICENCIATURA
clinica experimental en Salud, Programa de Posgrado en Ciencias
Médicas, Odontoldgicas y de la Salud, UNAM; “Laboratorio del
Envejecimiento Saludable del INMEGEN en el CiE.°Doctorado en
Ciencias de la Salud en Epidemiologia Clinica. Programa de Posgrado
en Ciencias Médicas, Odontoldgicas y de la Salud, UNAM.

Antecedentes: La practica deportiva durante la infancia y adolescencia se asocia con adaptaciones en
la composicion corporal y en la masa muscular, las cuales pueden variar segun el tipo de deporte. En
los dltimos afios, el ultrasonido muscular ha emergido como una herramienta no invasiva y accesible
para evaluar caracteristicas musculares como el grosor del cuadriceps femoral (GCF) y el tejido
adiposo subcutaneo (TAS); sin embargo, existe informacion limitada sobre estas caracteristicas en
poblacion pediéatrica atleta.

Objetivo: Evaluar la composicién corporal y las caracteristicas del GCF y del TAS de Pediatricos
atletas.

Material y métodos: Estudio transversal observacional. Se incluyeron nifios y nifias atletas definido
cémo aquellos que realizaron actividad fisica >6 horas de ejericio a la semana, con edad de 6-17 afios.
Se realizd una evalaucion nutricional completa, se midié composicion corporal con bioimpedancia
eléctrica y se evalué el GCF, TAS y la ecointensidad por ultrasonido.

Resultados: Se reclutaron 85 pediatricos atletas de los cuales el 62.4% (n=53) fueron del sexo
masculino con una edad promedio de 11 (9-14) afios. De las Actividades fisicas se distribuyeron como:
36.5%  Soccer/Basquet/Americano/Atletismo  (n=31), 20% Natacion (n=17), 118 %
Esgrima/Remo/Box/Artes  marciales  (n=10), 10.6%  Volley/Baseball  (n=9), 21.2%
Danza/Ballet/Gimnasia/Patinaje/Baile (n=18). En relacion a la composicion corporal se estratifico por
sexo y se observé que en nifios tuvieron 32.6 (24-49) kg de Masa Libre de Grasa (MLG), 17 (13-22) %
de grasa corporal (GC), 17 (12-27) kg de Masa musculoesquelética (MME), 16.9 (14-24) cm? de Area
de grasa visceral (AGV); 35.8 (31-43) mm de GCF y 5.7 (4.2-8.2) mm de TAS; en nifias se observo 24
(20-34) kg de MLG, 12 (9-23) % GC, 12 (10-18) kg de MME, 5.1 (4.8-5.6) de PhA y 23.5 (17-29) cm?
de AGV; 33.8 (31-38) mm de GCF y 8.9 (6.6-11.1) mm de TAS. Al analizar por deporte se observo
que los participantes del grupo de natacion y Danza/Ballet/Gimnasia/Patinaje/Baile tuvieron menos
fuerza medida por dinamometria y también menor indice de MME, en cmabio los del grupo de
volleyball tuvieron mas fuerza y mayor indice de MME.

Conclusiones: Los pediatricos atletas mostraron diferencias en la composicion corporal y en las
caracteristicas musculares evaluadas por ultrasonido de acuerdo con el sexo y el tipo de deporte




practicado.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.

Jueves 25 de junio

Bloque 5

Moderadores: Dra. Leda Carolina Torres Maldonado y Dra. Rosa
Maria Vigueras Villasenor.

09:00 a 09:20 h Maria del Rosario Acevedo Carrasco. Andlisis del fenotipo de
fragilidad para evaluar el envejecimiento fisico en pacientes con Anemia de
Fanconi.

09:20 a 09:40 h Paola Karime Gémez de Blas. Alteraciones en los niveles de
aminodcidos ramificados observadas en pacientes con defectos del
propionato que ingieren féormula modificada en aminodcidos propiogénicos: Un
estudio comparativo.

09:40 a 10:00 h David Eduardo Judrez Hinojos. Emergencia de la clona STé72 de
Staphylococcus aureus en pacientes pedidtricos: Caracterizacion clinica y
gendmica.

10:00 a 10:20 h Maria del Carmen Rios Figueroa y Guadalupe Isabel Flores
Lopez. Edad de aparicion de hitos motores en nifios con riesgo y sin riesgo
perinatal.

10:20 a 10:40 h Claudia Linette Sanchez Jiménez. Susceptibilidad al desarrollo de
leucemia linfobldstica aguda en ninos asociada a la presencia de variantes de
un solo nucledtido en el gen CDKN2A.

10:40 a 11:00 h Itandehui Martinez Rodriguez. Evaluacion de los ejes hsa-miR-
372/ARID4B/ARID4B, hsa-miR-372/GALNT3/GALNT3 y hsa-miR-372/KPNA6/KPNAS
en el tumor testicular de células germinales.

11:00 a 11:20 h José Abed Ramirez Lépez. Fenotipo cardiovascular en Anemia
de Fanconi: Estudio multimodal del Registro Mexicano de Anemia de Fanconi.



ANALISIS DEL FENOTIPO DE FRAGILIDAD PARA EVALUAR EL
ENVEJECIMIENTO FISICO EN PACIENTES CON ANEMIA DE
FANCONI

ACEVEDO-CARRASCO, MARIA DEL ROSARIO*; FIESCO-ROA, MOISES QSCARl;
BECERRA- MORALES, SANDRA NAYELI?; MEDINA-VERA, ISABEL?; FRIAS-VAZQUEZ,
SARA!® GARCIA-DE-TERESA, BENILDE

!Laboratorio de Citogenética, Subdireccion de Investigacion Médica, | Categoria:

Instituto Nacional de Pediatria. 2Departamento de Metodologia de la | SERVICIO SOCIAL
Investigacion, Subdireccion de Investigacion Médica, Instituto
Nacional de Pediatria. 3Departamento de Medicina Gendmica y
Toxicologia ambiental, Instituto de Investigaciones Biomédicas,
UNAM.

Antecedentes: la anemia de Fanconi (AF) es un sindrome de inestabilidad cromosdmica cuyo
fenotipo incluye manifestaciones que en poblacién general se observan a edades mas
avanzadas, como falla medular, predisposicién a cancer, alteraciones metabélicas y falla
ovarica. Esto ha llevado a proponer que la AF es un sindrome de envejecimiento prematuro; sin
embargo, esto no se ha cuantificado clinicamente. La fragilidad, una métrica funcional
utilizada en geriatria se ha utilizado como medida del envejecimiento fisico, se define como
una serie de déficits que condicionan un alto riesgo para desenlaces adversos, afecta a 25 % de
los mayores de 65 afios y puede estudiarse mediante el fenotipo de fragilidad de Fried (FFF).
Existen adecuaciones del FFF para poblaciones pediatricas, como la validada por Lurz en
pacientes con hepatopatia. Hipotetizamos que el FFF tendra una frecuencia elevada en
pacientes con AF, lo que podria indicar envejecimiento prematuro.

Objetivo: describir la prevalencia del FFF en pacientes con AF y relacionarlo con desenlaces
clinicos (comorbilidades, internamientos, consumo de andrdgenos y trasplante).

Material y métodos: estudio observacional, transversal, prospectivo y analitico en el que se
cuantificaron los déficits de cinco dominios (debilidad, lentitud, deplecion muscular, fatiga y
disminucion de actividad fisica) para integrar el FFF (puntaje >5) en pacientes con AF del
registro de anemia de Fanconi de México.

Resultados: se evaluaron 18 sujetos con AF (67 % mujeres) con una edad mediana de 12 afios
(6- 38). Se evaluaron todos los dominios en 83 % (15/18). La frecuencia de afectacion por
dominio fue: lentitud 100 % (18/18), debilidad 87 % (13/15), disminucion de actividad fisica
83 % (15/18), deplecién muscular 61 % (11/18) y fatiga 28 % (5/18). Se integro el FFF en 67
% (12/18). Los sujetos fragiles tuvieron un numero de alteraciones fisicas (p=0.02)
significativamente mayor que los no fragiles y se observd una correlacion positiva moderada
entre el nimero de comorbilidades y el puntaje de fragilidad (p=0.002). No se encontro
asociacion con otros desenlaces clinicos.

Conclusiones: el FFF en este grupo de sujetos con AF fue mas del doble de lo reportado en
adultos mayores, lo que apoya la hipétesis del envejecimiento fisico prematuro en AF. La
deteccidn de estos déficits invita a desarrollar intervenciones que permitan mejorar la calidad
de vida.




| Fuente de financiamiento: Vinculacién a proyecto de Investigacion INP: 2025/044

ALTERACIONES EN LOS NIVELES DE AMINOACIDOS RAMIFICADOS
OBSERVADAS EN PACIENTES CON DEFECTOS DEL PROPIONATO QUE
INGIEREN FORMULA MODIFICADA EN AMINOACIDOS PROPIOGENICOS: UN
ESTUDIO COMPARATIVO.

GOMEZ DE BLAS PAOLA KARIME ! : LOPEZ MEJIA LIZBETH 2, GUILLEN LOPEZ SARA
3. VELA AMIEVA MARCELA * LAINEZ FERNANDEZ CYNTHIA®,

!Laboratorio de  Errores  Innatos  del | Categoria:
Metabolismo y Tamiz, INP. Servicio Social.

Antecedentes: Los defectos del propionato son errores innatos del metabolismo en los cuales
existe una alteracion enzimatica que dificulta la capacidad de degradar los aminoacidos
propiogenicos (valina, isoleucina, treonina y metionina). Su tratamiento nutricional consiste en
limitar la proteina con el objetivo de reducir metabolitos toxicos, manteniendo concentraciones
normales de aminoacidos plasmaticos y un adecuado estado nutricional. Habitualmente se
utilizan férmulas metabolicas comerciales reducidas en aminoécidos propiogénicos, para
complementar el requerimiento proteico total de los pacientes. Su uso continGa siendo
controversial ya que se han descrito desequilibrios en los aminoécidos de cadena ramificada,
especialmente reduccion de valina e isoleucina secundaria al contenido elevado de leucina
presente en dichas formulas.

Objetivo: Comparar los niveles de aminoacidos ramificados, el cociente leucina/valina y el
estado nutricional entre muestras de pacientes con defectos del propionato con y sin uso de
férmula metabdlica.

Material y métodos: Estudio observacional, retrospectivo, transversal y comparativo. Se
incluyeron muestras de pacientes con diagnostico confirmado de defectos del propionato en
seguimiento en el Laboratorio de Errores Innatos del Metabolismo y Tamiz. Las muestras
fueron obtenidas a partir de registros clinicos y bioquimicos durante el periodo de
seguimiento. Cada valoracion fue considerada como una unidad de anélisis independiente. Se
registraron niveles plasmaticos de valina, leucina, isoleucina, cociente valina/leucina, IMC Z-
score y uso de férmula metabdlica. La distribucion de los datos se evalu6 mediante Shapiro-
Wilk. Se utiliz6 U de Mann-Whitney para variables cuantitativas y chi cuadrada para variables
categoricas. El analisis estadistico se realizé con Jamovi version 2.6.

Resultados: Se incluyeron 89 valoraciones correspondientes a 8 pacientes. La mediana de
edad fue de 20 meses (RIQ 8-44).60/89 (67.4%) muestras no consumian formula metabdlica.
86/89 (96.6%) valoraciones tuvo un estado nutricional eutrofico, sin diferencias significativas
entre grupos. Los niveles de valina e isoleucina no mostraron diferencias significativas; sin
embargo los niveles de leucina fueron significativamente mayores en el grupo con formula
metabolica (p=0.016). El cociente valina/leucina fue significativamente menor en el grupo con
férmula metabdlica (p<0.001).

Conclusiones: El uso de formula metabolica mostro alteraciones en los niveles de leucina y
del cociente valina/leucina. Si bien estas formulas son una herramienta para mantener el
control en la ingestion de aminoacidos propiogénicos, su composicion caracterizada por un
elevado contenido de leucina puede contribuir a crear desequilibrios en otros aminoacidos,
como la reduccion del cociente valina/leucina que puede tener implicaciones clinicas en los




pacientes.

Fuente de financiamiento: Ninguna.

EMERGENCIA DE LA CLONA ST672 DE Staphylococcus aureus EN PACIENTES
PEDIATRICOS: CARACTERIZACION CLINICAY GENOMICA

JUAREZ HINOJOS DAVID EDUARDO?, AGUILAR GOMEZ NANCY EVELYN?,
MERIDA VIEYRA JOCELIN!, AGUILERA ARREOLA MA. GUADALUPE?,
AQUINO ANDRADE ALEJANDRA!

!Laboratorio de Microbiologia Molecular, | Categoria:
Instituto Nacional de Pediatria, Ciudad de | DOCTORADO
México, México.

?Laboratorio  de Bacteriologia ~ Médica,
Departamento  de  Microbiologia, Escuela
Nacional de Ciencias Bioldgicas, Instituto
Politécnico Nacional.

Antecedentes: Staphylococcus aureus ST672 es una secuencia tipo poco reportada a nivel
mundial y escasamente descrita en poblacion pediatrica. Su impacto en infecciones invasivas,
colonizacion y su perfil gendmico permanecen limitados.

Objetivo: Describir las caracteristicas clinicas, microbioldgicas y gendmicas de aislamientos
S. aureus ST672 obtenidos de pacientes pediatricos.

Material y métodos: Se analizaron colecciones bacterianas obtenidas entre 2006 y 2026,
integradas por 181 aislamientos de S. aureus provenientes de bacteriemia, infecciones
osteoarticulares (IOA), pacientes de la unidad de terapia intensiva pediatrica (UTIP),
portadores nasales. El filtrado de ST672 se realizd mediante tipificacion molecular del
esquema MLST. Los aislamientos seleccionados fueron secuenciados mediante Oxford
Nanopore MinlON y analizados con herramientas de ensamblado, anotacion y caracterizacion
gendémica. Se evaluaron genes de resistencia, virulencia, plasmidos, tipificacion spa, operén
agr y filogenia basada en genoma nucleo. Asimismo, se revisaron variables clinicas y
epidemioldgicas de los pacientes.

Resultados: Se identificaron 15 aislamientos ST672 (8.3%). La distribucion fue: 5/20 (25%)
en 10A, 3/54 (5.6%) en portadores nasales, 3/76 (3.9%) en bacteriemia, 3/8 (37.5%) en UTIP
y un aislamiento proveniente de infeccion de piel y tejidos blandos. Todos los aislamientos
fueron susceptibles a cefoxitina, clindamicina, eritromicina, trimetoprim-sulfametoxazol,
ciprofloxacino y linezolid; 26.7% presentd resistencia a gentamicina. Once aislamientos
fueron secuenciados. El plasmido pN315 se identifico en 72.7% y el tipo spa mas frecuente
fue t3 (54.5%). Todas las cepas correspondieron a agr tipo I y presentaron los fagos ¢Sa2 y
¢Sa6. El gen IUKSF-PV se detectd en 54.5% de los aislamientos. Todos presentaron genes
asociados a hemodlisis, formacion de biopelicula, adhesion y evasion inmune. El analisis
filogenético mostré dos clados principales. Clinicamente, los aislamientos se asociaron con
osteomielitis, artritis séptica, bacteriemia, endocarditis y neumonia. Se documenté un
fallecimiento y secuelas en cinco pacientes.

Conclusiones:

ST672 presentd distribucion en multiples escenarios clinicos pediatricos invasivos y de
colonizacién, con alta conservacion genomica y presencia frecuente de genes de virulencia
asociados a invasividad.




Fuente de financiamiento: Modalidad A y B, INP 2025/041, INP2019/007 y
INP2023/013.

EDAD DE APARICION DE HITOS MOTORES EN NINOS CON RIESGO Y SIN
RIESGO PERINATAL

MARIA DEL CARMEN RIOS FIGUEROA{; GUADALUPE ISABEL FLORES LOPEZ?,
RIVERA GONZALEZ ROLANDO®'MAGANA GONZALEZ BLANCA ADRIANA*

! Universidad Auténoma Metropolitana, > Universidad | Categoria:

Auténoma de Yucatan SERVICIO SOCIAL
3Centro _de Investigacién del Neurodesarrollo, Instituto
Nacional de Pediatrza.

“Doctorado en Ciencias Biolsgicas y de la Salud, Universidad
Autonoma Metropolitana.

Antecedentes: Los hitos del desarrollo son habilidades que los nifios alcanzan a edades especificas,
cuando hablamos de hitos motores, se hace alusién a habilidades para sentarse, cambios posturales,
desplazamiento como gatear, caminar 0 correr, su presencia o retraso en la adquisicién puede estar
influenciada por antecedentes de dafio perinatal. La escala EVANESE, para evaluar el neurodesarrollo,
registra la edad madurativa en la que un nifio cumple los hitos motores entre los 0 a 3 afios de edad.

Objetivo: Comparar la edad de aparicion de los principales hitos del desarrollo descritos en la
EVANESE en nifios con alto y bajo riesgo perinatal.

Material y métodos: Estudio observacional, descriptivo, transversal y prospectivo en 517 nifios de 0-3
afios con bajo y alto riesgo perinatal. 1) Se evalu6 la presencia de los hitos motores que evalda la escala
EVANESE. 2) se determiné la edad en meses en que el 50% de los nifios cumplen los hitos motores de:
de posturas, locomocion en prono, rodamiento voluntario, manos a metas y marcha. 3) Se calcularon
diferencias y promedios entre las edades de aparicion de conductas entre ambas muestras.

Resultados: La muesta se distribuyo en 314 nifios con riesgo perinatal (61%) y 203 sin riesgo (39%),
110 del sexo femenino sin riesgo (21%) y 117 con riesgo (23%). Se observd mayor retraso en la edad
de adquisicion de todos los hitos motores en nifios que presentan factores de riesgo perinatal. La
adquisicion de la marcha es la conducta con mayor diferencia entre ambas muestras, organizandose
mas tardiamente en los nifios con riesgo en promedio 67 dias después, seguido del rodamiento
voluntario con promedio de 74 dias. Los hitos del desarrollo que menos diferencia en la edad de
adquisicion entre muestras fue la maduracion de la postura en supino siendo en promedio de 10 dias,
asi como posicion en sedente y prona que aparece en promedio 15 a 16 dias después.

Conclusiones: Los nifios que presentan mayores factores de riesgo presentan mayor retraso en la edad
de aparicion de los hitos del desarrollo motor.

Fuente de financiamiento: N° CVU 926210 y No. de Beca 726893. Vinculaciéon a proyecto de
investigacion INP: 2024/013.




Susceptibilidad al desarrollo de leucemia linfoblastica aguda en nifios asociada a la
presencia de variantes de un solo nucleétido en el gen CDKN2A

SANCHEZ JIMENEZ CLAUDIA LINETTE! AGUILAR LORENZANA NAYELY?, GARCIA
PADILLA EDUARDO?, SALAS LABADIA CONSUELO?, GALVAN DIAZ CESAR?, VELASCO
HIDALGO LILIANA?, LOPEZ SANTIAGO NORMA3, MONREAL OLMEDO ADRIANA?,
JALOMA AVENDARNO ROBERTO* MARTINEZ TALAVERA ISABEL*, PEREZ VERA
PATRICIAL, REYES LEON ADRIANAL,

!Laboratorio de Genética y Cancer; Servicios | LICENCIATURA
de 20ncologia y SHematologia; “Banco de
Sangre, Instituto Nacional de Pediatria.

Antecedentes: La leucemia linfoblastica aguda (LLA) es el cancer infantil mas frecuente en México y
su incidencia es superior a lo reportado en otros paises. Hasta ahora se han descrito diversas variantes
de un solo nucledtido (SNVs) como rs3731217 y rs3731249 del gen CDKN2A, que se asocian con el
riesgo a desarrollar LLA pediatrica. Sin embargo, la informacién del impacto de estas variantes en
nuestro pais es limitada.

Objetivo: Determinar la asociacién entre los alelos de riesgo de las SNVs rs3731217 y rs3731249 del
gen CDKN2A con la susceptibilidad a desarrollar LLA en pacientes pediatricos.

Material y Métodos: Se analizaron muestras de sangre de controles y saliva de nifios con LLA del
Instituto Nacional de Pediatria. EI DNA genémico se obtuvo mediante Kits comerciales. La
genotipificacion fue por PCR en tiempo real con sondas Tagman. Se calcularon las frecuencias
genotipicas y alélicas de controles y pacientes. Se aplicé el equilibrio de Hardy-Weinberg (EHW). Se
compararon ambas frecuencias con prueba exacta de Fisher y los valores de p<0.05 se consideraron
estadisticamente significativos.

Resultados: Ambas poblaciones se encontraron en EHW. Para rs3731217 (C/A¥*), se analizaron 303
controles y 232 pacientes. La frecuencia del genotipo de riesgo AA fue mayor en pacientes (93.5%)
respecto a controles (88.8%), al igual que la frecuencia del alelo A (0.97 y 0.94). La frecuencia del
homocigoto CC y alelo C fue baja en ambos grupos (controles 1.3% y 0.06; pacientes 0.4% y 0.03).
Aungue las frecuencias de AA y A fueron mayores en pacientes, no se encontraron diferencias
estadisticamente significativas entre poblaciones.

Para rs3731249 (C/T*) se estudiaron 294 controles y 233 pacientes. El genotipo de riesgo TT no se
encontré en ninguna de las poblaciones. La frecuencia del heterocigoto CT fue mayor en pacientes vs
controles (3.4% y 1.7%), por lo que la frecuencia del alelo T también fue mayor en pacientes que en
controles (0.02 y 0.01). Para el alelo de riesgo T, no se encontraron diferencias estadisticamente
significativas entre poblaciones.

Conclusiones: Las frecuencias de los alelos de riesgo A 'y T, asi como del homocigoto de riesgo AA
fueron mayores en pacientes. La frecuencia del homocigoto de riesgo TT fue 0% en ambas poblaciones.
Debido a que no se encontraron diferencias estadisticamente significativas entre las frecuencias de los
homocigotos y alelos de riesgo no se pudo determinar la asociacén con el riesgo a la LLA pediatrica.

\Fuente de financiamiento: Recursos Fiscales para la Investigacion, Proyecto INP]




| 2021/015.

EVALUACION DE LOS EJES hsa-miR-372/ARID4B/ARID4B, hsa-miR-
372/GALNT3/GALNT3 Y hsa-miR-372/ KPNA6/KPNA6 EN EL TUMOR TESTICULAR
DE CELULAS GERMINALES

ITANDEHUI, MARTINEZ-RODRIGUEZ?; ROSA MARIA, VIGUERAS-VILLASENOR?,
JULIO CESAR, ROJAS-CASTANEDA!; ITZEL JATZIRI, CONTRERAS-GARCIA®;
MARIA ELIZBETH, ALVAREZ-SANCHEZ?, ISIDRO XAVIER, PEREZ-ANORVES;
ELISA, AZUARA-LICEAGA? JOSE, DIAZ-CHAVEZ* DANIEL ADRIAN, LANDERO-
HUERTAL

L aboratorio de Biologia de la Reproduccion, | Categoria: MAESTRIA
INP, 2Posgrado en Ciencias Genémicas, UACM,
3Departamento de Ciencias Naturales, UAM-C,
“Laboratorio de Oncologia Molecular y
Biomarcadores, INCan.

Antecedentes: El tumor testicular de células germinales (TGCT) es la neoplasia solida mas
comun a nivel mundial, en México representa la segunda causa de muerte asociada al cancer
en adultos jovenes. La criptorquidia (CO) es uno de los principales factores de riesgo para el
desarrollo de TGCT. Un andlisis in silico de nuestro grupo de trabajo encontré que la
sobreexpresion del hsa-miR-372 podria reprimir la expresion de ARID4B, GALNT3 y
KPNAG en el TGCT. Objetivo: Evaluar los ejes hsa-miR-372/ARID4B/ARID4B, hsa-miR-
372/GALNT3/GALNT3 y hsa-miR-372/KPNA6/KPNAG en el TGCT. Material y métodos: Se
analizd la expresion relativa del hsa-miR-372 y de los transcritos por RT-gPCR; y la
inmunorreactividad de los productos proteinicos por inmunohistoquimica en 22 muestras de
TGCT y 5 muestras control. Posteriormente, en la linea celular NTERA2 se evalud la
modulacion del hsa-miR-372 sobre la expresion los blancos moleculares por RT-gPCR y por
Western blot en los 5 grupos experimentales: NT2/D1, NT2/D1+lipofectamina,
NT2/D1+Scramble, NT2/D1+mimic-miR372 y NT2/D1+AntagomiR-372. Resultados: Se
observo la sobreexpresion significativa del hsa-miR-372 y disminucion en la expresion de
ARID4B, GALNT3 y KPNAG6 en TGCT. Se encontrd una correlacion positiva entre la expresion
de GALNT3 y KPNAG; y a su vez, con la presencia de neoplasia in situ de células germinales
(GCNIS), microlitiasis y metastasis. Solo 31.81% de las muestras mostrd inmunorreactividad
para GALNT3, y no se detectd para ARID4B ni KPNAG, alteraciones en GALNT3 podria
estar relacionada con la presencia de microlitiasis al igual que la presencia de GCNIS. En la
linea NT2/D1, la inhibicion de hsa-miR-372 aumento la expresion de GALNT3 a nivel de
transcrito y proteina. Conclusiones: El hsa-miR-372 inhibe la expresion del eje
GALNT3/GALNT3 en el TGCT y no asi para ARID4B/ARID4B y KPNAG6/KPNAG.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP. INP:2018/063




FENOTIPO CARDIOVASCULAR EN ANEMIA DE FANCONI: ESTUDIO
MULTIMODAL DEL REGISTRO MEXICANO DE ANEMIA DE FANCONI

RAMIREZ-LOPEZ JOSE ABED,'?, SILVA-ESTRADA JORGE ALBERTO?® GARCIA-DE
TERESA BENILDE!, FRIAS SARA'“ FIESCO-ROA MOISES O**,

!Laboratorio de Citogenética, Subdireccion de Investigacion Médica, | SERVICIO
Instituto Nacional de Pediatria. 2CIFRHS 3Departamento de Cardiologia | SOCIAL
pediatrica, Subdireccion de Investigacion Médica, Instituto Nacional de
Pediatria. “Departamento de Medicina Genomica y Toxicologia ambiental,
Instituto de Investigaciones Biomédicas, UNAM. °Departamento de
Mebriologia y genética, Facultad de Medicina, UNAM

Antecedentes: el fenotipo de la anemia de Fanconi (AF) es altamente heterogéneo e incluye
anomalias hematoldgicas, oncoldgicas y fisicas. Las cardiopatias congénitas (CC) forman parte
de la asociacion VACTERL-H y se observan en un tercio de los pacientes con AF. El espectro
de CC en la AF no ha sido analizado sistematicamente, asi como los hallazgos
electrocardiograficos y ecocardiograficos permanecen sin evaluar.

Objetivo: describir el fenotipo cardiovascular en pacientes del registro mexicano de anemia de
Fanconi.

Material y métodos: estudio observacional, transversal, retrospectivo y analitico. Se cre6 una
lista de verificacion para evaluar anomalias cardiovasculares clinicas, electrocardiograficas y
ecocardiogréficas.

Resultados: se evaluaronl9 pacientes, con una proporcion masculino:femenino de 1:1.1
(p>0.05). Encontramos un 74% de anomalias cardiovasculares (frente al 31.6% reportado;
p<0.05), aungue nuestra evaluacién mas era amplia que solamente CC. Respecto a las CC, el
31.6 % de los pacientes tenia antecedentes de estas —conducto arterioso persistente (21%),
comunicacion interventricular (5.3%) y una no especificada (5.3%). De 15 electrocardiogramas
(ECG), el 93.3% (14/15) fueron anormales; destacando alteraciones de la onda T (33.3%),
taquicardia (21%), bradicardia (13.3%), desviacion del eje (13.3%) y casos aislados de PR
corto, QT prolongado, bloqueo fascicular anterior izquierdo e hipertrofia ventricular izquierda.
No hubo asociacion estadistica entre CC y las anomalias en el ECG (p=0.28). De 18
ecocardiogramas, el 27.7% mostré anomalias; ademas de las CC, se hallaron dos casos de
insuficiencia tricuspidea leve, la funcion sistolica global permanecié preservada con una
mediana de la fraccion de eyeccion del ventriculo izquierdo (FEVI) del 56%.

Conclusiones: la evaluacion multimodal revel6 anomalias en casi el 75% de los pacientes.
Aunqgue que la prevalencia de CC fue esperada, se hall6 una frecuencia excepcionalmente alta
de alteraciones eléctricas (93.3%). La falta de correlacion entre las CC y ECG, junto con la
preservacion de la FEVI sugiere que la afectacion cardiovascular en la AF es
predominantemente eléctrica o funcional de caracter subclinico.

Fuente de financiamiento: vinculacion a proyecto de Investigacion INP 2020/053




Bloque 6

Moderadores: M. en C. Josselen Carina Ramirez Chiquito y Dr. Daniel
Adrian Landero Huerta.

11:50 a 12:10 h Ricardo Yael Herndndez Navarrete. Variante sin sentido no
previamente reportada en HDACS8 asociada a Sindrome Cornelia de Lange en
una paciente femenina: Caracterizacion fenotipica, segregacion e inactivacion
del cromosoma X.

12:10 a 12:30 h Maria Fernanda Ferndndez Garcia. Competencias de
inferacciéon social madre-infante y su relacidn con el desarrollo cognitivo y
motor en infantes con riesgo perinatal.

12:30 a 12:50 h Rubén Bautista Herndndez. Gendmica de la resistencia,
virulencia y clonalidad de Klebsiella spp. en infecciones pedidtricas.

12:50 a 13:10 h Coral Sacnicte Barro Lerma. Descripcion del dano agudo a los
islotes pancredticos post administracion de estreptozotocina en un modelo de
diabetes tipo 1 en cerdos miniatura.

13:10 a 13:30 h Samuel Servin Corona. Factores de exposicién y riesgo ambiental
identificados en la historia clinica pedidtrica elaborada en la consulta externa
del Instituto Nacional de Pediatria.



VARIANTE SIN SENTIDO NO PREVIAMENTE REPORTADA EN HDAC8 ASOCIADA
A SINDROME CORNELIA DE LANGE EN UNA PACIENTE FEMENINA:
CARACTERIZACION FENOTIPICA, SEGREGACION E INACTIVACION DEL
CROMOSOMA X

H[ERNANDEZ-NAVARRETE RICARDO YAEL!; NAVARRETE MENESES MARIA DEL PILAR?,
LOPEZ HERRERA GABRIELA3, TORRES MALDONADO LEDA CAROLINA?, GARCIA DE
TERESA BENILDE!, FRIAS SARA'# FIESCO-ROA MOISES OSCAR.

!Laboratorio de Citogenética, Subdireccion de Investigacion Médica, Instituto | LICENCIATURA
Nacional de Pediatria. 2Laboratorio de Genética y Cancer, Subdireccion de
Investigacion Médica, Instituto Nacional de Pediatria. 3Laboratorio de
Inmunodeficiencias Primarias, Subdireccion de Investigacién Médica, Instituto
Nacional de Pediatria. “Departamento de Medicina Genémica y Toxicologia
Ambiental, Instituto de Investigaciones Biomédicas, UNAM.

Antecedentes. El sindrome Cornelia de Lange (CdLS) es una patologia por variantes patogéenicas
(VP) en, al menos, seis genes. EI gen HDACS8 (Xq13.1), asociado a CdLS tipo V, codifica para la
histona deacetilasa 8 que facilita el desensamblaje del complejo de cohesinas. Este trabajo realiza
el andlisis del caso de una paciente de 3 afios 8 meses con diagnostico de sindrome
dismorfoldgico, caracterizado por peso Yy talla bajos, discapacidad del desarrollo, convulsiones,
cardiopatia, atresia de coana izquierda y dismorfias faciales.

Objetivo. Precisar un diagnostico a través del abordaje clinico, paraclinico y molecular de la
paciente.

Material y métodos. Se realiz6 lo siguiente: fenotipificacion profunda de la paciente,
secuenciacion del exoma completo (WES) y clasificacion de la variante, analisis del fenotipo de
la paciente usando la escala de puntaje de Kline, et. al., para clasificar el CdLS, extraccion de
muestras de sangre periférica de la familia para realizar segregacion de la variante mediante
secuenciacion Sanger, estudio de inactivacién del X mediante cariotipo bandas R, Pod-FISH vy
HUMARA (Human Androgen Receptor Assay).

Resultados: por fenotipificacion profunda se identificd peso (SDS -2.53), talla (SDS -3.60),
perimetro cefalico (SDS -3.86) bajos, discapacidad del desarrollo psicomotor, sinofris,
plagiocefalia, frente recta, cejas delgadas y ligeramente arqueadas, filtrum poco marcado con rafé
medio, pabellones auriculares acopados y torax asimétrico. El resultado del WES informo:
NM_018486.3:c.423G>A (p.Trpl41Ter); variante probablemente patogénica y no previamente
reportada.

La paciente obtuvo un puntaje clinico mayor a 11 (con tres caracteristicas cardinales),
clasificandola como CdLS clasico.

Se aislé el DNA efectivamente y fueron disefiados los primers para la secuenciacion Sanger. El
cariotipo bandas R resultd con wuna adecuada tincién, apreciandose de color
semicuantitativamente claro los segmentos de replicacion tardia, incluyéndose el cromosoma X
inactivo.

Conclusiones: se realizd diagnédstico clinico y por genotipificacion de CdLS clasico tipo V.
HDACS es un gen que no escapa a la inactivacion, se hipotetiza una inactivacion sesgada del
cromosoma X. Esto puede ser estudiado a través de los ensayos de inactivacion del X.




Comprender los patrones celulares ante VP en genes asociados a CdLS abre la oportunidad para
estudiar la interaccion de la enfermedad en individuos con inactivacion del cromosoma X y sus
implicaciones fenotipicas.

Fuente de financiamiento: Vinculacion a proyecto de Investigacion INP 2022/061.

COMPETENCIAS DE INTERACCION SOCIAL MADRE-INFANTE Y SU RELACION
CON EL DESARROLLO COGNITIVO Y MOTOR EN INFANTES CON RIESGO
PERINATAL

FERNANDEZ GARCIA MARIA FERNANDA, MUNOZ LEDO RABAGO PATRICIA

Ejemplo: Laboratorio de Centro de Investigacion | Categoria:
del Neurodesarrollo, INP. MAESTRIA

Antecedentes:

Introduccion: Las interacciones tempranas madre—infante son fundamentales para el desarrollo
infantil, especialmente en poblacion con riesgo perinatal. Aunque se ha documentado su relacién
con distintos dominios, es necesario precisar su contribucion al desarrollo cognitivo y motor.
Objetivo: Analizar la relacion de las competencias de interaccion social madre-infante sobre el
desarrollo cognitivo y motor en infantes con riesgo neuroldgico perinatal.

Meétodo: La presente investigacion se enmarca en un disefio observacional, retrospectivo,
longitudinal, comparativo. EI caracter longitudinal se establece al contar con evaluaciones
realizadas en dos momentos temporales con un intervalo aproximado de 12 meses entre
mediciones. El caracter retrospectivo se debe a que los datos fueron obtenidos a partir de una base
de datos previamente construida, sin intervencion directa de la investigadora en la recoleccion
original de la informacidn. Los participantes son diadas constituidas por 71 madres y sus infantes
con antecedentes de riesgo perinatal para alteraciones en el neurodesarrollo que asistieron a un
programa de intervencion temprana en el Centro de Investigacion del Neurodesarrollo del
Instituto Nacional de Pediatria (CIN-INP), los cuales, como parte de los procedimientos fueron
evaluadas sus interacciones utilizando el ICIS-ROMANI, asi como el desarrollo infantil. Se
analizaron dos momentos durante el primer afio de vida. La interaccion se evalué mediante el
ICIS-ROMANI vy el desarrollo con las Escalas Bayley-Il. Se realizaron regresiones lineales
simples.

Resultados: Se identificaron asociaciones significativas entre indicadores de interaccion y el
desarrollo cognitivo y motor. Las competencias maternas orientadas al favorecimiento del
desarrollo y la responsividad del infante se asociaron principalmente con el desarrollo cognitivo,
mientras que en el desarrollo motor las asociaciones fueron mas limitadas.

Conclusiones: Las competencias de interaccién madre-infante influyen en el desarrollo cognitivo
y, en menor medida, en el motor. Estos hallazgos destacan la relevancia de la interaccion diadica
en la intervencion temprana.

Fuente de financiamiento: Beca para realizar estudios en la UAM de Especializacion, Maestria
y Doctorado.




GENOMICA DE LA RESISTENCIA, VIRULENCIA'Y CLONALIDAD DE Klebsiella
spp. EN INFECCIONES PEDIATRICAS

BAUTISTA HERNANDEZ RUBEN'?, BELMONT MONROY LAURA!, MERIDA VIEYRA
JOCELIN!, DE COLSA RANERO AGUSTIN?®, APARICIO OZORES GERARDO? AQUINO
ANDRADE ALEJANDRA!

!Laboratorio de Microbiologia Molecular, INP Categoria:
’Posgrado _de Biomedicina y Biotecnologia | DOCTORADO
Molecular, Instituto Politécnico Nacional
3Departamento de Infectologia Pediatrica, INP

Antecedentes: El genero Klebsiella se asocia con numerosos determinantes de resistencia y
virulencia, lo que provoca que las infecciones causadas por este patdgeno tengan opciones
limitadas de tratamiento y mayor severidad. A los linajes con mayor éxito epidémico y
diseminados a nivel mundial se les considera como clonas de alto riesgo, que suelen agruparse
en patotipos hipervirulentos (HV) y multidrogorrresistentes (MDR) o clasicas.

Objetivo: Identificar los determinantes de resistencia, virulencia y clonalidad de Klebsiella
spp. aisladas de infecciones de los pacientes del Instituto Nacional de Pediatria (INP).
Material y métodos: Se realiz6 un estudio observacional, descriptivo y transversal, aprobado
por los comités del instituto (2023/013 y 2024/054). Se recolectaron 57 aislamientos no
duplicados de Klebsiella spp. y se realizo el perfil de susceptibilidad mediante difusion en
disco. Para la secuenciacion del genoma completo se emple6 la tecnologia de lecturas largas y,
mediante andlisis bioinformaticos, se identificaron los determinantes de resistencia, virulencia
y clonalidad.

Resultados: Las bacteriemias y neumonias fueron las infecciones mas comunes (51% y 30%,
respectivamente). La especie mas frecuente fue Klebsiella pneumoniae (86%). La resistencia
fue de 72% para cefalosporinas; 49%, para carbapenémicos; y 28%, para colistina. El 67% de
los aislamientos fueron productores de CTX-M-15 y 33% de NDM-1. La resistencia a colistina
fue mediada por mutaciones en mgrB. La yersiniabactina (25%) fue el Unico factor de
virulencia detectado, lo que indica que esta coleccion se relaciona con el patotipo MDR. Se
identificaron 36 secuencias tipo (ST) distintas: la mas frecuente fue la ST307 (16%), seguida
de las ST17, ST134 y ST230 (7% cada una). EI 39% de los aislamientos se categoriz6 como
clona de alto riesgo.

Conclusiones: Los aislamientos de Klebsiella spp. en las infecciones pediatricas presentan un
perfil de MDR, con NDM-1, virulencia limitada y multiples origenes clonales.

Fuente de financiamiento: Modalidad A y B de recursos fiscales del INP.




DESCRIPCION DEL DANO AGUDO A LOS ISLOTES PANCREATICOS POST
ADMINISTRACION DE ESTREPTOZOTOCINA EN UN MODELO DE DIABETES
TIPO 1 EN CERDOS MINIATURA.

CORAL SACNICTE BARRO-LERMA!, ROSA E. SORIANO-ROSALES!, CARLOS CEDILLO-
PELAEZ?, LEONARDO BARUCH RIOS-GARCIAL, JOSE FRANCISCO GONZALEZ-
ZAMORA!, AILEMA GONZALEZ-ORTIZ:, MAYA GALILEA BARRO-LERMAL, JESUS
ABRAHAM CASTILLO-AVILA!, EDUARDO FARFAN-MORALES®, BEATRIZ PEREZ-
GUILLEL,

1. Centro de Investigacion Traslacional INP, 2. | Servicio Social
Laboratorio de Inmunologia Experimental INP,
3. Departamento de Anatomia Patolégica.

Antecedentes: La induccion de diabetes mellitus experimental mediante estreptozotocina (STZ)
constituye uno de los modelos mas utilizados para el estudio de la destruccion de células B
pancreaticas, generando alteraciones histoldgicas como pérdida celular, desorganizacion insular
y disminucion de las células B. Existe escasa evidencia sobre las caracteristicas histopatoldgicas
agudas de los islotes pancreaticos durante los primeros dias posteriores a la administracion de
STZ en cerdos miniatura, particularmente respecto a la magnitud y distribucion anatomica del
dafio en cabeza, cuerpo y cola pancreatica.

Objetivo: Describir la masa relativa, nimero de islotes y numero de células B por islote; del
pancreas de cerdos miniatura a los dias 3, 8 y 15 posterior a la ablacion quimica con
estrptozotocina.

Material y métodos: Estudio descriptivo observacional. 3 cerdos miniatura

de 10 meses de edad y se les realizd ablacién quimica con STZ 150mg/Kg y se aplico eutanasia
en 3 diferentes tiempos post-STZ: 3, 8 y 15 dias. Se realizaron mediciones metabdlicas y
estudios histoldgicos de los péancreas y se analizaron cambios en el peso del pancreas y
microscopicos de los islotes en 3 regiones (cabeza, cuerpo y cola).

Resultados: A los 3 dias post-STZ se observaron alteraciones histopatolégicas mas severas, con
necrosis exocrina extensa, pérdida de islotes pancreaticos en cabeza y cuerpo, infiltrado
inflamatorio y necrosis grasa. La cola pancreética conservo 256 islotes (129 islotes/cm?) y una
masa relativa (MR) de 42.09%. A los 8 dias persistieron cambios necroticos y degenerativos
moderados, con presencia parcial de islotes en las tres regiones, predominando en cola (72
islotes; 64 islotes/cm?; MR 44.91%). A los 15 dias se presenté menor inflamacion y distribucion
periférica de islotes, observandose menor densidad endocrina en cola (23 islotes; 9 islotes/cm?),
y mayor masa relativa (48.13%).

Conclusiones: La ablacion quimica con estreptozotocina produjo una disminucién progresiva
de la masa endocrina pancreatica, asociada a pérdida de islotes y dafio histologico del exdcrino.
Los cambios mas intensos se observaron a los 3 dias, mientras que a los 15 dias se observd
remodelacion tisular. La cola pancreatica mostré mayor conservacion de islotes y masa relativa
en todos los periodos evaluados, sugiriendo una afectacion regional y temporal posterior a la
ablacion.

Fuente de financiamiento: Programa E022 INP.




FACTORES DE EXPOSICIQN Y RIESGO AMBIENTAL IDENTIFICADOS EN LA
HISTORIA CLINICA PEDIATRICA ELABORADA EN LA CONSULTA EXTERNA
DEL INSTITUTO NACIONAL DE PEDIATRIA

SERVIN CORONA SAMUEL *; CASTILLO CRUZ ROCIO AIDEE 2.

Unidad de Investigacién en Epidemiologia * | ESPECIALIDAD PEDIATRIA

Antecedentes: Diversos factores ambientales afectan a la poblacion infantil, como las
circunstancias en las que se conciben y el vivir expuestos a diversos contaminantes. La
mayor exposicion infantil es durante la etapa preconcepcional y los primeros 3 afios de vida
debido a su rapido metabolismo, crecimiento y menor capacidad de desintoxicacion
enzimética por inmadurez biolégica. Dichos antecedentes, como lo son el suministro de agua
potable, exposiciébn a basura, sustancias quimicas y contaminantes aéreos, se relacionan
directamente con el desarrollo de ciertos efectos a la salud; asma, retraso en el
neurodesarrollo, autismo, obesidad, leucemia, anomalias congénitas, diabetes,
inmunodeficiencias entre otras. Por lo tanto, establecer estos antecedentes de forma
organizada y consistente en la historia clinica pediatrica debe ser parte de la evaluacion
integral del paciente. Un estudio realizado en 2022 como tesis de pediatria por Hernandez;
Castillo y Cols. Realizé una revision de 320 expedientes de pacientes con diagnéstico de
Leucemia linfoblastica aguda del Instituto Nacional de Pediatria (INP) con la intencién de
identificar si dentro del interrogatorio durante la historia clinica se habian considerado
factores de riesgo que pudieran orientar al desarrollo de leucemia en la poblacion infantil. El
20% de la muestra correspondia a los hijos de padres campesinos, considerado como riesgo
ocupacional por exposicién a plaguicidas.

Objetivo: Pretende identificar los factores de riesgo ambiental consignados en la Historia
clinica pediatrica de pacientes que ingresaron a través de la Consulta Externa de Pediatria
(CEP) en el INP.

Material y métodos: Estudio observacional, retrospectivo, transversal y analitico. Se
analizaron 250 expedientes electrénicos que contaban con historia clinica completa durante
marzo a noviembre del 2024 en los cuales se evaluaron los datos de antecedentes
ambientales recomendados por la Organizacién Mundial de la Salud (OMS), a través de la
herramienta clinica Hoja verde. El calculo de la muestra es de 250 expedientes para un nivel
de confianza de 95% y error del 5%

Resultados: Se tomaron en cuenta tres variables como principales, los farmacos utilizados
en el embarazo, donde el 94.2% de los residentes interrogaron dichos farmacos. ElI empleo
de los padres y exposicion a toxicos, donde se interrogd al 52.3% Al igual que toxicomanias
de los padres se interrogd al 69.2%. Sin embargo, en el resto de las variables el
interrogatorio fue deplorable, limitando el uso de la hoja verde.

Conclusiones: Se expuso que el médico residente de primer afio de pediatria y los
familiares no estan sensibilizados a los posibles efectos adversos que puede producir la
exposicion ambiental a ciertas sustancias toxicas y la falta de conocimiento de cuéles son los
factores de riesgo ambientales que pueden influir desde la prevencién, diagnéstico,
tratamiento y complicaciones de distintas patologias.

Fuente de financiamiento: No aplica.




